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　　摘要：采用常规压片法对朝鲜蒲公英根尖染色体进行观察。结果表明，朝鲜蒲公英为异源四倍体，染色体３２条，
核型公式为２ｎ＝３ｘ＋ｘ′＝（２４ｍ）＋（３ｍ＋３ｓｍ＋１ｓｔ＋１Ｍ）。染色体组Ａ由３对同源染色体组成，全部为中部着丝粒染
色体；染色体组Ｂ无配对染色体，２′号、３′号、８′号为中部着丝粒染色体，１′号、６′号、７′号为近中部着丝粒染色体，５′号为
近端部着丝粒染色体，４号为正中部着丝粒染色体。核型类型为２Ｂ，染色体组Ｂ为进化类型。
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　　朝鲜蒲公英（ＴａｒａｘａｃｕｍｃｏｒｅａｎｕｍＮａｋａｉ）为菊科（Ｃｏｍ
ｐｏｓｉｔａｅ）蒲公英属（Ｔａｒａｘａｃｕｍ）植物，在东北地区有广泛分
布［１］。有资料表明，蒲公英属植物的染色体数为２ｎ＝１８、２２、
２４、２６、３２、３４、３６、３７［２］，但关于朝鲜蒲公英的核型未见报道。
本试验旨在研究朝鲜蒲公英的染色体数目和核型，为蒲公英

属植物的细胞学分类提供理论依据。

１　材料与方法

１．１　材料
试验材料为朝鲜蒲公英，分类标准依据《中国植物志》

（１９９９年版）。材料经由中国科学院沈阳应用生态研究所李
冀云研究员鉴定，标本均存放于沈阳农业大学植物标本馆内。

１．２　方法
取成熟瘦果于２５℃恒温箱内培养，待根生长至１～２ｃｍ

时，用０．００４ｍｏｌ／Ｌ８－羟基喹啉处理４ｈ，用诺氏固定液在
４℃ 条件下固定１２～２４ｈ，转移到１ｍｏｌ／Ｌ盐酸中，６０℃水浴
解离１５ｍｉｎ，然后用改良的卡宝品红染色１２ｈ以上，常规压
片，利用Ｍｏｔｉｃａｍ２２０６ＵＳＢ２．０拍照，制作永久封片。选取
染色体数目清晰的细胞进行统计，以８０％以上细胞的染色体
数目为标准，确定蒲公英染色体的数目。

２　结果与分析

２．１　染色体核型数据分析
由表１可知，染色体组Ａ的染色体臂比均在１．０１～１．７０

之间，属于ｍ型（中部着丝粒）的染色体；而染色体组 Ｂ臂比
变化很大，在１～３．１３之间变化，其中２′号、３′号、８′号属于 ｍ
型（中部着丝粒）染色体，１′号、６′号、７′号属于 ｓｍ型（近中部
着丝粒）染色体，５′号属于ｓｔ型（近端部着丝粒）染色体，４′号

属于Ｍ型（正中部着丝粒）染色体。

表１　染色体组核型参数

染色体组 序号
长臂

（μｍ）
短臂

（μｍ）
总长

（μｍ） 臂比 类型

Ａ １ ３．０８ ２．０８ ５．１６ １．４８ ｍ
２ ２．８４ １．８８ ４．７２ １．５１ ｍ
３ ２．３２ １．７８ ４．１０ １．３０ ｍ
４ ２．３６ １．６６ ４．０２ １．４２ ｍ
５ ２．０７ １．７２ ３．７９ １．２０ ｍ
６ ２．２５ １．５１ ３．７６ １．４９ ｍ
７ ２．０１ １．６８ ３．６９ １．２０ ｍ
８ １．７０ １．３０ ３．００ １．３１ ｍ

Ｂ １ ３．８８ １．７０ ５．５８ ２．２８ ｓｍ
２ ２．９８ ２．０９ ５．０７ １．４３ ｍ
３ ２．５０ ２．２６ ４．７６ １．１１ ｍ
４ ２．３５ ２．３５ ４．７０ １．００ Ｍ
５ ２．６９ ０．８６ ３．５５ ３．１３ ｓｔ
６ ２．１５ ０．７８ ２．９３ ２．７６ ｓｍ
７ １．８０ １．０２ ２．８２ １．７６ ｓｍ
８ １．０８ ０．９８ ２．０６ １．１０ ｍ

　　最长的染色体长度与最短的染色体长度的比为２．７＞２，
臂比＞２的染色体占总量的０．０９，根据Ｓｔｅｂｂｉｎ的核型分类标
准［３］，朝鲜蒲公英的核型为２Ｂ型。由染色体分析软件计算出
核型参数，得出其核型公式为２ｎ＝３ｘ＋ｘ′＝（２４ｍ）＋（３ｍ＋
３ｓｍ＋１ｓｔ＋１Ｍ）。
２．２　染色体核型模式

选取其中一个中期分裂相，利用上海北昂医疗技术有限

公司生产的染色体核型分析软件系统进行染色体配对及染色

体核型分析，染色体核型见图１，核型模式见图２。

３　结论

有报道指出，高等植物核型进化的基本趋势是由对称向

不对称方向发展的，系统演化上处于比较古老或原始的植物

往往具有较对称的核型，不对称的核型通常出现在较进化或

特化的植物中［４－５］。本研究结果表明，朝鲜蒲公英的染色体

为３２条，核型公式为２ｎ＝３ｘ＋ｘ′＝（２４ｍ）＋（３ｍ＋３ｓｍ＋
（下转第４０６页）
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表１０　ＤＮＡ纯度鉴定表

年份
时间

（年－月－日） 检测编号 品种名称 样品来源 检测单位 送样名称
鉴定苗数

（株）

纯度

（％） 备注

２０１０—２０１１２０１０－１２－２９ ＺＮＤ００１ 两优９５０ 金湖杨静仁 湖南水稻所 ＧＳＡ４／ＹＲ３９９５ ４００ ９６．９
……

表１１　新品系米质鉴定表

年份 品种名称 鉴定单位
出糙率

（％）
整精米率

（％）
粒长

（ｍｍ） 长宽比
垩白粒率

（％）

２００６ 中莲优９５０ 武汉 ８２．１ ５６．２ ３．１ ３０
……

垩白度 透明度 碱消值 胶稠度 直链淀粉 蛋白质 食味品质 总评

５ １ ５ ６３ ２０．８
……
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１ｓｔ＋１Ｍ），说明朝鲜蒲公英是由同源三倍体与异源单倍体发
生杂交形成的异源四倍体，朝鲜蒲公英的历史演化过程中发

生过多倍化及远缘杂交，且有不配对染色体组，这在无融合生

殖过程中可能起着重要作用。核型公式为２Ｂ型，这是一种

较进化类型，不对称性较高。
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