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1 atgaggctcaccatcagctatttgegtgtzagzaaacttctggatgetggtgatttgzatattgaagatgaaatgaaggcacagatgaac
m RLTTISYULIRYERIEKTLILUDAGT DTV LT DTITETUDTEMTEKMASRQQMHN
91 tgcttttatttgaaggccttggatggttttigttatggttctcacagatgatggtgacatgatttacatttetgacaatgtgaacaaatac
C F YL KA ALV DGT FUVMWNYLTUDUDSGIDMTITYTISUDUNYVYNK
181 atgggattaactcagtttgaactaactggacacagtgtgtttgattttactcatecttgtgaccatgaggaaatgagagaaatgettaca
G L TQ F ELTGHS V¥V FDFTMHUEPT CDHETEMTREREMNTLT
271 cacagaaatggccttgtaaaaaagggtaaagagcaaaatacacageggagettttttctcagaatgaagtgtacectaactagecggges
H K G Q N T Q R S F T S R G
361 agaactatgaacataaaatctgcaacatggaaagtacttcactgcacaggccatattcatgtatacgataccaacagtaaccaatcteag
T M NI KSAT®W KV LHCTGHTIMHXUY Y DTNS NQS Q
451 tgtgggtataagaaaccaccgatgacatgcttggtgetgatttgtgaacccattectcatccatcaaatattgaaattectttagacage
C 6 Y K K P M TCULVYLTIT CEU PTIUPHZPSUNTIETITFE S
541 aagacttttctcagtcgtcacagtctgzatatgaaattttcttattgtgatzgaaagaattacagaattgatgggatatgageccagaagaa
T F LS RHSULUDMWMI KT FS Y CUDETRTI G Y E P E E
631 cttttgggccgctcaatttatgaatattatcatgecttggactectgaccatectgaccaaaactcatcatgatatgtttactaaaggacaa
L I Y EY Y HALDSDHU LTI KTHMHTDMTF Q
T21 gtcacaacaggacagtacagaatgcttgccaaaagaggtggatatgtctggattgaaactcaagcaactgtcatatataacactaagaac
T G Q@ Y RMLAI KU RGGY V ¥ I ETOGQATUVIYDNTIK KN
811 tctcagccccagtgecattgtatgtgtaaattacgttgtgagtggtattattcagcacgacttgattttcteccttcaacaaacagaatgt
S Q PQ CI VCVY NY V VY S GGITIGQHUDILTITFS STULA® QNZQ C
901 atcctcaaaccagttgaatcttcagacatgaasaatgactcagctattcaccaaagttgaatcagaagatacaagcagtctctttgataaa
I LKPV ESSDMNI KMWNTOGQLTFTI KVESET DTS SSL
991 cttaagaaggagcctgatgctttaactttgetggcaccagetgetggagacacaatcatatctttagattttggecagecaatgacacagag
K E P A A G D I S L D E
1081 actgatgaccaacaacttgaggaagttccattgtacaatgatgtaatgctececctcatctaatgagaaactgcagaatataaatttggea
D D Q Q L EEV PLY NDV MLUPSSUNKEI KTLZG QHN A
1171 atgtctccattacctgectctgaaactccaaagccacttagaagtagtgeccgacccetgcactcaaccaagaagttgcattaaagttagaa
S PLP AS ETUPI K PILI RS SZSADZPALWDNA®GQEYV L K L E
1261 ccaaatccagagtcactggaactttctttcaccatgeccccagattcaagatcagecagecagtecttoggatggaagcaccagacaaagt
N P ESLEULSFTMWUP QI QD S D s R
1351 tcacctgagcctaacagtcccagtgaatattgttttgatgtggatagtgatatggtcaatgaattcaagttggaattggtagagaaactt
S P E S S E D v D S DM N L EL VY EKL
1441 tttgctgaagatacagaagcaaagaatccattttccactcaggacactgatttagacttggagatgttagetecttatatcccaatggat
F A EDTEAIKUNPVF S TQDTUDLTUDULEMTLMAPTYTIUFPMID

1531 gatgacttccagttacgttcctttgatcagttgtcaccactggaaaacagttctacaagtcctcaaagtgcaagcacaaatacagtatte
D D FQ LRSSV FDGQLSU PLEWUNSZ STS SUP®QSASTWNTVF

1621 cagcccactcaaatgcaagaacctcctatagccaccgecactaccaccgecaccaatgatgaattgzaaaacagtgacaaaagatggtacg
Q P T Q M Q EP P AT NDELI KTV TI KUDGT

1711 gzaagacattaaaatactgattgcatttccatctccteccccacgtacctaaagaacctecttgtgecacaacgtcaccatatagtgatact
DI KIULTIATFP P P HY P KEPPCATTSUPY STDT

1801 gzgzaagtcggacagcctcacccaacagagcaggaaaaggagtcatagaacagacagaaaaatctcatccaagaagecctaatgtgttatet
G S RTASPUNRAGI KGVYIE®QTTEIZ KSHPU RSUZPWNVYVYLS

1891 gtcgctttgagtcaaagaactactgctcctgaggaagaactaaatccaaagatactagetttgecagaatgetcagagaaagegaaaaatt
L S Q@ RTTAUPEEETLUDNKNKZPI KTITILALU GQUDNARQT RI KT RIKTI
1981 gzaacatgatggttcactttttcaagcagtaggaattggaacattattacagcaaccagatgatcgtgcaactaccacatcactttettgg
D G S LFQ A VY GI GTULULWSQ®PDDRATTTSUL S ¥
2071 aaacgtgtaaaaggatgcaaatctagtgaacagaatggaatggagcaaaagacaattattttaataccctetgatttagecatgtagactyg
R ¥ KGC K S S EQ N GGMEQ KTTITIULTIUPS DL A L
2161 ctggggcaatcaatggatgagagtggactaccacagetgaccagttatgattgtgaagttaatgectectatacaaggcagecagaaaccta
L ¢GQ S MDESGLUPQULTSYDCEVYDNATPTIASGQSGS SR
2251 ctgcagggtgaagaattactcagagetttggatcaagttaactga 2295
L Q@ GEEVLULUZ RKALDURQV N *
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