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　　摘要：为弄清海南省南繁区玉米叶斑病的病原菌，并为此病害抗病育种及其综合防治提供依据，利用科赫氏法则
及菌丝生长速率法对玉米叶斑病病原菌进行鉴定，并研究其生物学特性。结果表明，致病菌株 Ｃ２２在 ＰＤＡ培养基上
呈墨绿或黑色，分生孢子梗直立或弯曲、有隔膜，分生孢子卵形、椭圆形、倒棍棒形，有纵、横隔膜，无喙或具短喙；核糖

体ＤＮＡ－ＩＴＳ序列与ＧｅｎＢａｎｋ数据库链格孢同源性高达９９％，将该病原菌鉴定为链格孢（Ｔｅｒｎａｒｉａａｌｔｅｒｎａｔａ）；菌株Ｃ２２
在供试试验培养基上均能生长，但生长最适培养基是ＰＤＡ＋玉米绿叶煎汁，最适的氮源是缬氨酸和甘氨酸，２０～３０℃
为菌丝生长适宜的温度范围，其中３０℃时菌落直径最大，是最适宜菌丝生长的温度，病原菌对酸碱度适应范围较宽，
ｐＨ值为５时菌丝生长最好，光照对菌丝生长基本没有明显影响，但长时间的光照更有利于菌丝生长。
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　　链格孢属（Ａｌｔｅｒｎａｒｉａｓｐ．）是一类极为常见的真菌，广泛
分布在农作物、树木、空气、土壤、污水等多种基质中，是重要

的植物病原菌。在美国农业部真菌寄主索引中记录了４０００
多种链格孢属真菌，是农作物的主要致病菌之一，它能引起包

括玉米、小麦、烟草、马铃薯、番茄、苹果、梨等几十种农作物发

病，如发生黑斑病、褐斑病、叶斑病、赤星病等，严重影响了农

作物的产量，给我国农业生产带来了巨大损失［１］。

玉米作为主要的粮食作物，优质、高产玉米和制种玉米不

断被推广［２］，在生产上玉米叶斑病的危害日趋严重，在我国

云南、辽宁、黑龙江、甘肃和吉林等省部分玉米种植区均有发

生，该病主要危害玉米叶片和苞叶，病斑不规则、透光、中央灰

白色、边缘褐色。玉米生长季节发生的叶斑病主要有大斑病、

小斑病和褐斑病，部分地区可能发生灰斑病以及弯孢属

（Ｃｕｒｖａｌａｒｉａ）、链格孢属（Ａｌｔｅｒｎａｒｉａｓｐ．）病原菌引起的叶斑
病［３］。几种病害的发生规律大体相似，病原菌都以病残体越

冬，借风雨传播，病害一般从下部叶片开始发生，高温高湿天

气有利于病害流行［４］，由于气候原因，病原菌对宿主侵染危

害会因宿主、环境等差异表现出不同的病害形态［５］，从外观

上比较难以辨别［６］。因此，本研究对海南省南繁区玉米叶斑

病病菌进行分离鉴定，并研究其生物学特性。

１　材料与方法

１．１　试验材料
１．１．１　供试材料　供试材料为于海南省三亚市田独镇南滨
农场玉米南繁基地采集到的病叶。

１．１．２　供试培养基　（１）ＰＤＡ培养基：马铃薯２００．０ｇ煮出
液、葡萄糖１８．０ｇ、琼脂２０．０ｇ，加水至 １０００ｍＬ。（２）ＰＳＡ
培养基：马铃薯２００．０ｇ煮出液、蔗糖２００ｇ、琼脂２０．０ｇ，加
水至１０００ｍＬ。（３）玉米绿叶煎汁培养基：玉米绿叶１００．０ｇ
煮出液、２０．０ｇ琼脂、４．０ｇＣａＣＯ３，加水至 １０００ｍＬ。（４）
ＰＤＡ＋玉米绿叶煎汁培养基：ＰＤＡ和玉米绿叶煎汁培养基等
量混合。（５）ＰＳＡ＋玉米绿叶煎汁培养基：ＰＳＡ和玉米绿叶煎
汁培养基等量混合。（６）燕麦培养基：３０．０ｇ燕麦煮出液、
１５．０ｇ蔗糖、２０．０ｇ琼脂，加水至１０００ｍＬ。（７）Ｃｚａｐｅｋ培养
基：ＭｇＳＯ４·７Ｈ２Ｏ０．５０ｇ、Ｋ２ＨＰＯ４１．００ｇ、ＫＣｌ０．５０ｇ、ＮａＮＯ３
２００ｇ、ＦｅＳＯ４·７Ｈ２Ｏ０．０１ｇ、蔗糖２０．００ｇ、琼脂２０．００ｇ，加水
至１０００ｍＬ。上述培养基均于１２１℃高压灭菌２０ｍｉｎ后备
用。如果需要加入抗生素，则待培养基冷却至４０～６０℃，加入
５０．０μｇ／ｍＬ四环素、１００．０μｇ／ｍＬ链霉素，摇匀倒平板备用。
１．１．３　试剂　琼脂、葡萄糖、蔗糖、ＣａＣＯ３、ＭｇＳＯ４·７Ｈ２Ｏ、
Ｋ２ＨＰＯ４、ＫＣｌ、ＮａＮＯ３、ＦｅＳＯ４·７Ｈ２Ｏ、淀粉、链霉素、四环素、
ＨＣｌ、ＮａＯＨ、麦芽糖、乳糖、Ｄ－木糖、Ｄ－果糖、Ｌ－精氨酸、
Ｌ－丝氨酸、Ｌ－赖氨酸、Ｌ－谷氨酰胺、Ｌ－亮氨酸、Ｌ－脯氨
酸、Ｌ－缬氨酸、苏氨酸、甘氨酸等。
１．１．４　仪器设备　打孔器、培养皿、锥形瓶、超净工作台、电
子天平、摇床、恒温培养箱、冰箱、高压蒸汽灭菌锅、电子显微

镜、水浴锅、酒精灯、剪刀、镊子等。

１．２　试验方法
１．２．１　病原菌的分离与鉴定
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１．２．１．１　病原菌的分离与纯化　从海南省三亚市田独镇南
滨农场玉米南繁基地采集症状典型的玉米叶斑病病叶，采用

常规组织分离和单孢分离法进行分离纯化，获得的菌株（命

名为Ｃ２２菌株）置于斜面培养基低温（４℃）保存。
１．２．１．２　柯赫氏法则验证　参照柯赫氏法则，将培养好的菌
落，接种至新鲜健康的玉米叶片上，玉米叶片接菌后，底部铺

上１层侵透无菌水的灭菌滤纸，保鲜膜封口。看发病症状是
否与原来症状相同，然后再次分离病叶上的孢子，看孢子形态

特征与原分离菌株形态是否相同。

１．２．１．３　ＩＴＳ保守序列鉴定　ＰＣＲ扩增采用真菌ＩＴＳ区段的
通用引物。ＩＴＳ１：５′－ＧＧＡＡＧＧＴＡＡＡＡＧＴＣＡＡＧＧ－３′；ＩＴＳ４：
５′－ＴＣＣＴＣＣＧＣＴＴＡＴＴＧＡＴＡＴＧＣ－３′。反应体系如下：ＰＣＲ扩
增反应总体积为 ２０．０μＬ，１０×ＰＣＲ反应缓冲液 ２．０μＬ，
２．０ｍｍｏｌ／ＬｄＮＴＰ２．０μＬ，２５．０ｍｍｏｌ／ＬＭｇＣｌ２ １．２μＬ，
２０．０μｍｏｌ／Ｌ引物 ＩＴＳ１０．２μＬ，２０．０μｍｏｌ／Ｌ引物 ＩＴＳ４
０．２μＬ，５．０Ｕ／μＬＴａｑＤＮＡ聚合酶０．１μＬ，模板ＤＮＡ１０．０～
２０．０ｎｇ，ｄｄＨ２Ｏ补充至 ２０．０μＬ。反应参数设定：９４℃
３ｍｉｎ；９４℃ ４５ｓ，６０℃４５ｓ，７２℃１ｍｉｎ，３５个循环；７２℃延
伸１０ｍｉｎ，４℃ 保存。ＰＣＲ扩增产物用１％琼脂糖凝胶电泳
检测。取３μＬ上述ＰＣＲ扩增产物，用１×ＴＡＥ制备１％琼脂
糖凝胶进行点样，在５Ｖ／ｃｍ恒电压条件下电泳３０ｍｉｎ后，取
出凝胶在紫外灯下观察并照相。剩余产物送往生工生物工程

（上海）股份有限公司测序。扩增产物回收、测序后，将序列

与ＮＣＢＩ数据库进行同源性分析，进行菌株鉴定，并构建其系
统进化树。

１．２．２　病原菌Ｃ２２菌株的生物学特性研究
１．２．２．１　培养基对菌丝生长的影响　选用ＰＤＡ培养基、ＰＳＡ
培养基、玉米绿叶煎汁培养基、ＰＤＡ＋玉米绿叶煎汁培养基、
ＰＳＡ＋玉米绿叶煎汁培养基、燕麦培养基和Ｃｚａｐｅｋ培养基，用
直径为０．５ｃｍ的打孔器打取 ＰＤＡ培养基上的菌落边缘，菌
丝块分别接种在各种培养基的平板中央，在２６℃恒温箱中培
养。接种４ｄ后用十字交叉法测量菌落直径，每个处理重复４
次，取菌落直径的平均值，同时观察菌落形态，主要记录菌落

边缘规则程度、菌落的致密程度、菌落正反两面的颜色、菌落

的凸起情况以及菌落的光滑程度等培养性状。

１．２．２．２　不同温度对菌株Ｃ２２菌丝生长的影响　将培养好
的分离菌，用打孔器打成直径为０．５ｃｍ的菌饼，移于直径为
９．０ｃｍ的ＰＤＡ平板中央。设 １０、１５、２０、２５、２８、３７℃共 ６
个温度梯度，每个温度 ４皿（４次重复）。４ｄ后测量菌落
直径。

１．２．２．３　不同 ｐＨ值对菌株 Ｃ２２菌丝生长的影响　用
１ｍｏｌ／ＬＨＣｌ和１ｍｏｌ／ＬＮａＯＨ调节ＰＤＡ培养基的ｐＨ值分别
为５、６、７、８、９、１０、１１，将培养６ｄ的菌块置于各种 ｐＨ值的平
板中央（４次重复），在２８℃下培养。４ｄ后取出培养菌，观察
菌落的生长特征，测定菌落大小。

１．２．２．４　不同碳源对菌株 Ｃ２２菌丝生长的影响　以固体
Ｃｚａｐｅｋ培养基为基础培养基，再分别以蔗糖、麦芽糖、乳糖、
Ｄ－木糖、Ｄ－果糖、可溶性淀粉替换原 Ｃｚａｐｅｋ培养基中的蔗
糖（使最终参试培养基中的纯碳含量为 ０．７０１８ｇ／Ｌ），配制
成含有不同碳源的培养基，经高压灭菌后接种（４次重复）。
置于 ２８℃ 下培养５ｄ，观察菌落生长特征，测定菌落直径。

１．２．２．５　不同氮源对菌株 Ｃ２２菌丝生长的影响　以固体
Ｃｚａｐｅｋ培养基为基础培养基，分别用Ｌ－精氨酸、Ｌ－丝氨酸、
Ｌ－赖氨酸、Ｌ－谷氨酰胺、Ｌ－亮氨酸、Ｌ－脯氨酸、Ｌ－缬氨
酸、苏氨酸、甘氨酸替代ＮａＮＯ３（纯氮０．３２９４ｇ／Ｌ）作氮源，配
成含有不同氮源的培养基，高压灭菌后接种（４次重复）。置
于２８℃下培养５ｄ，观察菌落生长特征，测定菌落直径。
１．２．２．６　光照对菌株 Ｃ２２菌丝生长的影响　将直径为
０．５ｃｍ的菌丝块接种于ＰＤＡ平板中央，分别置于全日光照、
全日黑暗２种条件下，于 ２８℃恒温培养箱中培养（重复 ４
次），５ｄ后测量菌落直径。

２　结果与分析

２．１　玉米叶斑病病原菌鉴定
２．１．１　链格孢霉叶斑病病害症状　２０１６年２月于海南省三
亚市田独镇南滨农场玉米南繁基地调查发现，链格孢菌主要

在玉米生长后期危害叶片、叶鞘及苞叶。初期病部出现水渍

状小圆斑点，逐渐扩展成椭圆形至近圆形的病斑，中央灰白色

至纯白色，边缘红褐色，病健部交界明显。病斑扩展不受叶脉

限制，大小为（０．５～１．５）ｃｍ×（０．５～０．８）ｃｍ。后期病部可
见黑色霉层，一些病斑中间破裂穿孔，严重的整株叶片发病直

至叶片死亡。采集病叶分离纯化得到病原菌Ｃ２２菌株。
２．１．２　病原菌Ｃ２２菌株的形态特征观察　Ｃ２２菌株菌落的
形态学鉴定见图１，在ＰＤＡ培养基上该病原菌菌落呈圆形或
近圆形，墨绿色或黑色；气生菌丝旺盛，灰白色（图１－Ａ、图
１－Ｂ）；分生孢子梗淡褐色，直或稍弯曲；分生孢子大小为
（１８～４２）μｍ×（６～１５）μｍ，单生或簇生，一般簇生２～６个，
形状变化极大，呈卵形、椭圆形、倒棍棒形，表面有缢缩，无喙

或喙短，褐色至暗褐色，光滑或具瘤，孢痕明显，具横膈膜１～
７个，多为４～５个（图１－Ｃ）。因此，将其初步鉴定为链格孢
菌（Ａｌｔｅｒｎａｒｉａａｌｔｅｒｎａｔａ）。
２．１．３　Ｃ２２菌株的柯赫氏法则验证　叶片发病后首先出现
水渍状小点，扩大后为圆形叶斑，边缘黄褐色。许多叶斑连成

不定型大片病斑，病情发展迅猛（图２－Ａ）。从病斑中分离
出的病原菌接种至玉米叶片的发病症状（图 ２－Ｂ）与原叶
片表现相同，分离后获得与原分离菌株相同形态的病原真

菌，结果显示，供试菌株即为所观察到的玉米叶斑病的病

原菌。

２．１．４　Ｃ２２菌株的ＩＴＳ保守序列鉴定　由Ｃ２２菌株的ＩＴＳ保
守区ＰＣＲ扩增电泳图（图３）可知，Ｃ２２菌株均能扩增出１条
６５０ｂｐ左右的条带。经ＮＣＢＩ比对显示，Ｃ２２菌株与链格孢属
（Ａｌｔｅｒｎａｒｉａ）几株真菌序列相似性最高。由图４可知，Ｃ２２菌
株与 ＧｅｎＢａｎｋ中已报道的链格孢（Ａｌｔｅｒｎａｒｉａａｌｔｅｒｎａｔａ）、细极
链格 孢 （Ａｌｔｅｒｎａｒｉａｔｅｎｕｉｓｓｉｍａ）、芸 薹 链 格 孢 （Ａｌｔｅｒｎａｒｉａ
ｂｒａｓｓｉｃａｅ）、链格孢属（Ａｌｔｅｒｎａｒｉａｓｐ．）等亲缘关系较近，Ｃ２２菌
株与上述几种链格孢同源性达到９９％以上，结合形态学特征
确认致病菌是链格孢菌（Ａｌｔｅｒｎａｒｉａａｌｔｅｒｎａｔａ），为半知菌亚门、
丝孢纲、丝孢目、暗孢科、链格孢属真菌。

２．２　病原菌Ｃ２２菌株的生物学特性研究
２．２．１　不同培养基对链格孢菌菌丝生长的影响　不同培养
基对链格孢菌丝生长的影响结果见图５、图６。从结果可以看
出，在不同培养基上链格孢菌的菌落形态有一定的差异。７
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种培养基培养结果表明，该病原菌在 ＰＤＡ、ＰＳＡ、玉米绿叶煎
汁、ＰＤＡ＋玉米绿叶煎汁、ＰＳＡ＋玉米绿叶煎汁、燕麦、Ｃｚａｐｅｋ
这７种培养基上均能生长，且平均生长直径在３．７～４．０ｃｍ
之间，差异不十分明显，其中 Ｃ２２菌株在 ＰＤＡ＋玉米绿叶煎
汁培养基上生长较好，在燕麦和 Ｃｚａｐｅｋ培养基上生长稍弱。
在ＰＤＡ＋玉米绿叶煎汁培养基上该病原菌菌落形状规则，呈
圆形，墨绿色或黑色绒状，气生菌丝较旺盛，灰白色，有明显轮

纹；Ｃ２２菌株在ＰＳＡ、ＰＤＡ、ＰＳＡ＋玉米绿叶煎汁培养基上菌落
相似，菌落直径差异小，呈圆形或近圆形，墨绿色绒状，气生菌

丝旺盛，有轮纹；在燕麦培养基上菌落形状规则，圆形，菌落呈

浅墨绿色；在 Ｃｚａｐｅｋ和玉米绿叶煎汁培养基上菌落呈灰白
色，菌落规则，无明显轮纹，气生菌丝少，无色素产生。

２．２．２　不同氮源对Ｃ２２菌株菌丝生长的影响　不同氮源对
链格孢菌菌丝生长的影响见图７、图８，可见在所有的参试培
养基中Ｃ２２菌株的气生菌丝稀薄，总体上除 Ｌ－亮氨酸上菌
落呈灰白色外，其他菌落中心均呈褐色且边缘呈灰白色，其中

以甘氨酸、Ｌ－缬氨酸、Ｌ－精氨酸、ＮａＮＯ３、Ｌ－丝氨酸为氮源
时，Ｃ２２菌株菌丝生长较快，平均菌落直径为３．５～３．７ｃｍ；以
Ｌ－赖氨酸、Ｌ－脯氨酸和苏氨酸为氮源时，Ｃ２２菌株菌丝生长
较慢，平均菌落直径为３．１～３．３ｃｍ；而以Ｌ－谷氨酰胺、Ｌ－亮
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氨酸为氮源时Ｃ２２菌株菌丝生长最慢，平均菌落直径分别为
２．４、２．８ｃｍ。
２．２．３　不同碳源对Ｃ２２菌株菌丝生长的影响　不同碳源对链
格孢菌丝生长的影响见图９、图１０，结果显示参试的不同碳源
培养基上Ｃ２２菌株菌落颜色、直径及气生菌丝差异都较大，其
中以蔗糖、乳糖、淀粉为碳源时Ｃ２２菌株的菌落呈褐色，气生菌
丝较少；以木糖、麦芽糖、果糖和葡萄糖为碳源时Ｃ２２菌株的菌

落呈白色，气生菌丝较多，且以木糖和麦芽糖为碳源时菌丝呈

发散状，以果糖和葡萄糖为碳源时菌落边缘整齐；而对照菌丝

稀薄，几乎呈透明状。以麦芽糖为碳源时菌丝生长最快，平均

菌落直径达到４．６ｃｍ，其次生长较好的是可溶性淀粉培养基，
平均菌落直径为４．０ｃｍ；在木糖、蔗糖、乳糖培养基上Ｃ２２菌株
平均菌落直径分别为３．５、３．４、３．３ｃｍ；ＣＫ、果糖、葡萄糖培养
基上Ｃ２２菌株平均直径分别为３．１、３０、２．７ｃｍ。
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２．２．４　ｐＨ值对链格孢 Ｃ２２菌株菌丝生长的影响　不同 ｐＨ
值对Ｃ２２菌株菌丝生长的影响见图１１、图１２，Ｃ２２菌株菌丝
在参试ｐＨ值５～１１培养基下的生长状况略有不同，菌落平均
直径在３．８～４．５ｃｍ之间；其中ｐＨ值为５、６时Ｃ２２菌株的气
生菌丝生长最好，且平均菌落直径较大，分别为４．５、４．３ｃｍ；
当ｐＨ值为７、８、９时，Ｃ２２菌株平均菌落直径均约为３．８ｃｍ；
当ｐＨ值为 １０、１１时，Ｃ２２菌株平均菌落直径分别为 ４０、
４．２ｃｍ；总的来说，Ｃ２２菌株菌丝生长承受的ｐＨ值范围很广，
而且试验结果显示 Ｃ２２菌株在偏酸或偏碱的情况下菌丝平
均生长直径比中性时大，但气生菌丝则随着碱性偏大而略显

稀薄（图１１）。

２．２．５　不同光照对Ｃ２２菌株菌丝生长的影响　不同光照对
菌丝生长的影响见图 １３，该供试菌株在 ２８℃条件下培养
２４ｈ后，对连续光照或黑暗处理４８、９６ｈ的菌落生长直径进
行测定，其中在光照条件下菌丝生长稍好，但光照条件对菌丝

生长速率的影响与黑暗条件下差异不明显，总体趋势是连续

光照更有利于菌丝生长。

２．２．６　不同温度对Ｃ２２菌株菌丝生长的影响　不同温度对

菌丝生长的影响见图１４，不同温度对病原菌Ｃ２２菌株菌丝生
长速率的影响很大，病原菌在供试温度范围内均能生长，适宜

菌丝生长的温度范围为２０～３０℃，菌丝生长速率随温度的升
高而增大，不同温度之间差异较明显，２０℃以下及３０℃以上
生长速率明显下降；其中最适宜的生长温度为３０℃，此时平
均菌落直径为５．２ｃｍ。

３　结论与讨论

本研究通过田间症状描述、形态学分析、ＩＴＳ分子鉴定
等，对海南省南繁区玉米叶斑病的病原菌进行鉴定，确定是由

链格孢菌侵染引起。试验采用科赫氏法则、菌丝生长速率法

等对玉米叶斑病病原菌进行验证及生物学特性研究。结果表

明，不同的氮源、碳源、光照、培养基、ｐＨ值等条件对菌丝生长
均有影响。病原菌在供试培养基上都能生长，但生长最适培
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櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄櫄
养基是ＰＤＡ＋玉米绿叶煎汁培养基；最适的氮源是 Ｌ－缬氨
酸和甘氨酸；２０～３０℃为菌丝生长较适宜的温度范围，其中
３０℃时菌落直径最大，是最适宜菌丝生长的温度；病原菌对
酸碱度适应范围较广，ｐＨ值为５时菌丝生长最好；光照对菌
丝生长几乎没有影响，但长时间的光照更有利于菌丝生长。

Ｗｈｉｔｅ等对参试链格孢菌生物学特性的试验结果发现，
最适合菌丝体生长的培养基为ＰＤＡ＋玉米绿叶煎汁、ＰＤＡ［７］，
这与阎合研究的链格孢菌在ＰＤＡ上生长较快［８］一致；最适宜

菌丝生长的氮源是甘氨酸、Ｌ－缬氨酸、Ｌ－精氨酸、ＮａＮＯ３、

Ｌ－丝氨酸，此结果与魏薇的研究结果［９］基本一致，本研究数

据显示以甘氨酸、Ｌ－缬氨酸为氮源的培养基更适合菌丝生
长，但与ＮａＣＯ３差异不明显。最适ｐＨ值为５，总体上Ｃ２２菌
株对酸碱度适应范围较广，但在 ｐＨ值为１０、１１的偏碱性条
件下菌丝生长速率没有下降，反而略有提高的结果与吴新颖

对链格孢叶斑病的研究结果［１０］不完全一致。光照条件对菌

丝生长有一定的刺激性，但差异不明显，总体上光照更有利于

菌丝生长。菌丝生长的适宜温度为２０～３０℃，且３０℃时菌
丝生长速率最大，与吴新颖的研究结果［１０］一致。通过对玉米

链格孢菌Ｃ２２菌株生物学特性的研究，为阐明病菌生长和环
境条件的关系，进一步解释玉米链格孢叶斑病的发生和发展

规律提供了重要依据。
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　　触角是昆虫感受气味、性信息素和物理刺激的重要感觉
器官，是昆虫个体感知内外环境变化，进行化学通信信息接收

装置，与神经系统一起调节昆虫行为［１－４］。研究表明，昆虫搜

索生境、定位寄主、识别寄主、取食、觅偶、交配、繁殖、栖息、防

御与迁移等行为主要是通过触角上着生的大量不同种类的感

器来实现的［５－６］。研究发现，昆虫触角感器种类众多，其分

布、形态和功能各不相同，对昆虫触角感器研究可以为探明昆

虫的行为学机制提供理论依据［７－８］。狭带条胸蚜蝇

（ＨｅｌｏｐｈｉｌｕｓｖｉｒｇａｔｕｓＣｏｑｕｉｌｌｅｔｔｉ）属于双翅目（Ｄｉｐｔｅｒａ）食蚜蝇
科（Ｓｙｒｐｈｉｄａｅ）条胸蚜蝇属（ＨｅｌｏｐｈｉｌｕｓＭｅｉｇｅｎ），是茶蚜、大豆
蚜、麦蚜、棉蚜等蚜虫的天敌昆虫，分布于我国（北京、河北、辽

宁、上海、江苏、浙江、福建、江西、湖北、湖南、广西、四川、云南、

西藏、陕西）、原苏联（远东）、日本（北海道）等地［９］。近几年，

利用食蚜蝇开展害虫综合治理逐渐成为研究热点［１０－１２］。目前

对食蚜蝇科昆虫触角感器的报道较少，仅有栾添等发现，吉林

省长白山区管蚜蝇属（ＥｒｉｓｔａｌｉｓＬａｔｒｅｉｌｌｅ）访花食蚜蝇具有２种
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