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Sus scrofa isolate Ned3 MHC class Il antigen (SLA-DRB1) gene, exon 2 and partial cds
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X |||||||||||||||||||l||||ll||||||||||||||||||||||||||||||||||
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|||||||||||||||||||l|||IIl||||||||||||||||||||||||||||||||||
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BT AR | R IR AE S SLA S R 2 REVE A e 1
BERERR I F-BL
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