— 22 — Lo Rl

2018 4E45 46 %45 13 1

WEFR, RRE, L%, % SRRENZ PBF EARERLFFI AT LH Rk #2018 ,46(13) :22 - 26.

doi:10. 15889/j. issn. 1002 —1302.2018. 13. 005

B 1R El/NAZ PBF K& [N 5 B S HL 91 0 i

WEI, ARE, 2IF, TER, F ok, WEE, BER
(T BUIRAE P A RR BN QR e 0o/ TR B N B S0, T AR & 453003)

BE PR E A R4 A N T (prolamin — box binding factor, PBF) S R L 41 ZURE 57 ) 5 P ik I #2972 2 Pk
LA P DR 2R TR A58 3 111552 W) T R P9 0 T o AR BIR 5 SR T IR 90 9 I 7 9k N 2 3 B R I /N ( Triticum urartu
Tum. ) FygpEFH] 2 4> PBF JE[H ( GenBank 536573y MF547409 F1 MF547410) o 5 E B A [FR I PBF JE[H L
XM R B, B RR /N PBF A7 AEE B SR, FiB 45 DT IR Z SRR (SNPs) o HAfE /9 PBF R
A S DOF ZEH AL, 7775 22 DRSSO A, JUHLES 22 (3 A—S FISE 23 fi G—A ASS IR U A I 2 B e 11
FRALA 5. ( CK2 — phospho —site) o XS5 KN LRIRE/INZE PBF 3D HA B 81 ZREVE  BIE7R 1 @ SR AL 5+

AT REXS I PBE 45 (4 DA™ AR 520 o [, SRS /s SRR IR 5% /N A 1Y) PBE S HRAE 1 AN

Y, RS T RGO KRR .

RBIA : LRLRIENZE s PBE ZE DK 5 P8 G0 s ST IR 22 A5k (3 5 (SNPs )

HESES: $512.1;5330 TEREREAS: A

DOF(DNA - binding with one finger) & - 2 Y A 1Y
—REFN T EMY K EF LB REE EEREM
DOF £ —ft i 200 ~400 N EERRA N, F45 2 > E 245
BN - 3 DNA 454 5 B S 45 438, ( DOF Domain) 1 C - i
BRI . BEAE A A454 W T (prolamin — box binding
factor, PBF) J& T DOF K A KR Z — , M FL A R R = 9 2 N
TRV T, FEPREAEYRR P I8 B 0k, e
SRR (B RS HATT E Eok KR R EZ SR
ARMEYIH ) Z PR T PBF LR IIRERT ST . Mena
SRR PBF FEH [RIEM:, B I SOt /NEE PBF 4 fith 5
P % R B S F @ /N # ( Triticum aestivum L. |
AABBDD ,2n =6x =42) % 5 S-[a|JFE#E(5A 5B 1 5D) & 2
B , FEAE/ N IRFLI A & B B R ik

il /N S IR ZAG R R — A~ BB SR, A B I
D Jeta iRt 4y il i S HL R I’ /N ( Triticum urartu Tum. AA
2n =2x =14) U BL IR B 1L 2F 5L (Aegilops speltoides Tausch.
SS,2n =2x =14 ) 135 %5 2 (Aegilops Tauschii Coss. DD,2n =
2x = 14) 34 i TR IR 2 A5 AL LR 94k i i A
PR/ AL PR LR SE R R R . Ravel
SEXF 27 A58 /N 22 B SEAESE, Wl /N ) PBF G5 B R
(wPBF — A .wPBF — B #l wPBF - D) ZREERAR™ . B,
RARG 8/ NAZ A S PBF BEPIA R0 BT BT U8, 45 00 /N2 i B ek

Wk H99:2017 - 11 - 15

T < KSR (445 :2017YFDO100705 ) 5 i) 3 44 B
BORIUH (4 1162102110060 ) 5 1 7 44 7 & TR 5 R % 350 ( S
5:ZD17005 ) 5 T T AL 2 B 5 | #E )2 A B E s 5T H (4
5:201010613001 ) ,,

FEE T 8 52 (1981—) , 33 ALy PN, 1, URU, 228 A/
Z R EMIZE ., E - mail :xiguihu@ 126. com,

WAEVER AR, 20, WL A I, ENFNE TR S e i3
FAFE . E - mail :12gh58@ 163. com,,

XEHS 1002 - 1302(2018)13 - 0022 - 04

RHEGEEE., MEHAM, W% PBF ERCARE",
{HH A 2 ASFHSEAN G PBF D8 R AR TE . AW 58 15T 2
1y B iR B INZZ ML IEAT PBF TR 58 [ 343 H7 H 7 371 45 44
B, LU — 25 BF 58 S R R /NS PBF JER IR IRE
g B3 /N i TS B S

1 #MR5EFAE

L1 X34

ARG 2 o 23 R B’ /N R ( Triticum wrartw Tum. )
P1428225 ( +H- 3 ) Fl P1428269 (ZLEL i) , ¥ ¢l 36 [ F 5T B R
J%£ ( National Genetic Resources Program ,NPGS) ft I | 25y 5 B
B Be /N D BT IR AT
1.2 3143t

HRAE NCBI Hidfs e SRR E/NE GIS12 M2 H A 5
Fo 0 P i (8545 : KD091395 ) , %t 1 Xt 35 PBF 2N
SRR X (1 P 5 |9 : PBF — F(5' = ATTCGATATGTGT-
GTACACATGT -3") 1 PBF - R(5' — TCTTGCACTTACATCA-
GGGAG -3") , H: 5| ¥ Thermo Fisher Scientific Invitrogen™
ANFAE
1.3 AR &S5

2 Py G RRIENEMEEAT B IR W9 T d A4
SR A . 2R Yan %510 2 x CTAB Jr ik ", SR IRCAE (A
20 % DNA, % 5 % B TransStart ® Fast Pfu DNA &%)
(TransGen Biotech, J1 [E b 7% ) #47 PBF JL[H P44, H PCR
PIEFEF 95 °C 5 min;95 °C 40 5,58 °C 30 5,72 °C 1 min,30
AMEFR;72 °C 5 min, 4 CLUF, 3R 1. 0% Bifa i
TR A8, VIR B 4547, & PUEX Gel DNA [mffrisl 7] &
(Bioche, T EJLAT) 2lifk, 55 pEASY o[ # {4 (pEASY @ -
Blunt Zero Cloning Kit, TransGen Biotech, 1 [E b 57 ) %, &
ek e PRI 3 AN PHM: v, 25 e KA |l (BGLL i H
D T
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1.4 B354

T4 BT, 3R13 SRR Bl /N2 PBF &K DNA J331],
FIF NCBT 11y Blastn T B #4775 2 )5 51 Hoxt, 40 07 HC R e
[, R S E IR X ZEERT S . FIH DNAMAN
(Ver.7.0) #4522 J¥51] LX) 2b B, DNASP( Ver. 5. 10. 01) 43 #7
5 B 22 545 50 AT NLStradamus ( http ;://www. moseslab.
csb. utoronto. ca/NLStradamus/) F1 MyHits ( http://myhits.
Ish —sib. ch/) 53 AT AR RLA5 5 R B FS 1B i AL i 7E
LEWi 35 ] MEGA Ver 4.0 H [ 4B4% % (neighbor joining
method , NJ) #4244

2 HZR55MH

2.1 Bia/RE % PBF AR %

FIFHBGT5149 PBF - F #1 PBF - R % 2 {5 R R B /NAE
P1428225 Fil P1428269 [ FL[H 40 DNA 4T PCR § 4, H 18
FEMIZE 1. 0% B AR BEEE RS B UK, 2 I MR T B K B R
1 000 bp ZEAG s —25 (1B 1) o % B iy 5 Bl gifk, %
B pEASY SURERRAR I, M P30T G .2 O ML 45 i
2T 514 993 bp, % i GenBank %i#i J5 5 55 2 MF547409
(P1428225) 1 MF547410( P1428269)

marker PI428225 PI1428269

1 000 bp—>
750 bp—>

E1 PCRy#BH/RENE PEFEE

2.2 &35 /RE Nk PBF &AM 55 st 41

FI A DNAMAN #4077 )55 2 5 Hox, R BH , AR 53 e
Mely fi R B/ 22 15 8] 2 A~ PBF BN W R T )
( MF547409 F1 MF547410), 5 B ## & 3 $7 /R & /) &
(EMS61761) 35173 (KJ544771 1 KJ544772 ) F13¥ 3 /] 3
=% (KC849701 ., KC849702 F11 KC849703 ) f) PBF £:[H A A
AHIE RS BE (993 bp) , —B(ME i35 97.35% . {HZ, #H LA
KR PBF BERFH) b K3, Shi/R BN PBF fFEF & 4%
SO, IR 45 DAL TR Z ST 5 (SNPs) (& 2) . 7E 45
A~ SNPs 71,30 N4E3 (transitions ) {37 S A% 18 > G+——A (90
312 423 441 444 462 463 489 504 648 708 718 768 827 .
857 .883 926 951) il 12 4~ C——T(271 313,392 502 513,
578 .614 654 687 735 861 .888) ,15 ~Hji#f ( transversions ) {1}
EAFE3 A T——A(14.573.590) 3 4~ T«——G (64,635,
800) F1 9 /> C«——G (68,285 .336,366,713 794 891 911,
980) .

PR BN 3 A PBF FE R R )3 5 LU 3 43 At
R, I 6 ANRA . Hir, TRIER EMS61761 J751]

A 4 AL A RIR S 59 5B 249 7 s C—T 5 393 {1 41
A—T 26 514 i 5 G— A ARWFFR I MF547410 J¥51) AU A7 7E
2 ML R 825 5 938 i C—T, Al 0L, Bhi/RE/I
F W) PBF B[R R ABRTRSF 1
2.3 53 RE & PBF B R F 5] st 547

AR SRR B /INAZ 1 22 Fn -l /N2 v E R 1Y) PBE
FERHE T I E AR )T B AT LA R, BT B A A B
330 PMEILNR (aa) , F HA MM EHE, & HEABE
P55 P-5F )74 KKPR(NLS core) ,N — Ui {51 DOF 254435,
(DOF domain) , C — 3ty 1] 748 fif 1 45 [X o EL A B 78 (%) & R 44 Tk
Jtié (asparagine — rich ) J¥ I FFAE, LA B i $ N — o 45 44 38
C - R 22 2 B2 5% H 4% (ser hinge) (181 3) o {HAHLLTY
W W NE T E RN PBE @R YA, SRR ENE
PBF G375 R 22 D IR RS (E 3) , F2
TRATERIT S b8 5 i 2 i (R4l i) (B 2) . 7
AAE A 2(5.22 .23 91,95 105 131 ) 434 F N — i DOF 4%
sz b5 15 A28 R (155,193,197 205 212 238 240 265 .
267 276 286 295 304 309 327) 4345 F C — s s X 458 o

MyHits 5347 PBF S50 5) , 2o A2 4% 3 RS R 0811 o7
AN - s SEE A A7 S (ASN - glycosylation site) 46 4
A AT N = SRAESF Y DOF 2583, Hidy 3 AN EP A G T
C — v 80 48 DX 308 R it 5 T 2 TR B I I 0 2 £ 7 o ( CK2 —
phospho —site) ¥J45 5 ~ 6 4>, /34 T4 %% PBF Z3LMR)T4 L s
H S C BERR LA 5 (PKC - phospho - site) #4142 4>, 43
B F N - s fRSFIY DOF Z549380FN C — Sy i K 4Tk e X 358
2t KRR, BHURE /N PBF S EETR P IIF AR A 1
AT 2R B 11 W R £k 437 14 ( CK2 — phospho — site ) , 37 &4
RIS 22 5 23 {05 2 MR T (A—S 1 G—A) JE K, X
—HEIE B 3 X I HA R IR 751 (B 3) 6
2.4 RESH

NCBI % 4% b 45 17 /> PBF J¥ 3. 338 /N % o [H 4,
KC849701 , KC849702 H1 KC849703; 7 5 2, KJ544771 #il
KJ544772 ; B IR B /N2, EMS61761 5 B2 3% ( Secale cereale) ,
KJ747373 ~ KJ747377 ; K # ( Hordeum wvulgare) , AJOO0991 FI
AK375168 ; E K ( Zea mays) , BT035326 #1 BT062957 ; 7K #§
(Oryza sativa) , AF480496 1 CM000127 FIAHIFE K 2 4~ 120
IRIE/INZE PBF JE SRR RSP (8] 4) ,19 4> PBF [R5 93
W7 #8435 2 48 ( Group [ 1 Group 11) ., 7E45 1 20 (Group 1)
H,15 A~ PBF JP Bt —25 08 3 AN AL, Bk IR F K3
PBF W41 SRIET 222 PBF W40 R IR T 3% 58 /N3 K il
SR (1 2 S hiR BNz ) PBF R4

3 e ES&ie

Ravelc 2% 27 A58 /N2 PBF 3L R BF5E & P, wPBF —
A wPBF - B .wPBF - D (i BRI 1.5 1 MR R
ZSHELAS (SNPs ), HLAE R W 3d /2 p PBE SR 38 1L
ZREVERAR o ARBEST N 2 0 R JR B /N 32 bR T
PBF R:1K (MF547409 F1 MF547410) #Z 1 BR ¥ 41 5 NCBI %4
PEh B hRIE/INE PBF R P41 (EMS61761) BA 85—
PEAUETE 6 ANFRAENL L SR, A L3519 22 R /22 vh [
& PBF JEN, SRR/ PBF FRAEF R AL AL, ik 45
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PBF-F

EMS61761  ATTCGATATGTGTGTACACATGTGTTGCAGATGGAGGAAGTGTT/ /CGGTCAGATGGCGGGGGAGGTGACATCGGCGGC/ /CCG/ /ATGGTG
MEF547409 === mmmmmmmm e e [/ mmmmmmmm e (R [/===1/====—==
MEF547410  ———= === mmmmmm e e [/ mmmmmmmmm e C—mmmm - [/===1/====—=
KJ544771 e B/ /—————mmm C----G---G---//--B//-——--—-
KJ544772 e A/ /BA-—————mmmmm C--T-G---G---//--B//-—--—-
KC849701 e 2 C--T-G---G---//~--B//~—---~
KC849702 e A/ /RA-—————mmmmm o C--T-G---G---//--B//G-—--—-
KC849703 e B/ /A C--T-G---G---//~-B//~—---~

249 271 285 312313 336 366 392393 423 441 444 462 463

v Y% \Y% W 4 4 w \Y4 VvV vV
EMS61761 G//BTTGG//CGCCCG//CGAGGCC//TCGTCG//CGGCT//CCGCC//GCCAAC/ /TCTGCTGG/ /CTGAC/ /TCGTCATCG/ /GGCAGTG
MF547409  -//--C-=//-=-——~ [/ ======= [/ ====== //===== //===== //====== [/ === A-~//-=——~= [/ === [/ =======
MF547410  -//--C-=//-=—-—~= [/ ======= [/ ====== //===== //==—=== //====== [/ === A-~//-=——~ [/ === [/ =======
KJ544771  -//----- //---T--//---C-==//--BC~~/ /===~ //--C--//--G--~//--~-T~~-~//--A-~//--A~--G--~//---GA~~
KJ544772  -//--—-- //---7--//---C---//--AC~-//--BA--//--C--//--G---//----T---//--A-~//--B~-G--~//-—-GA-—
KC849701  -//----- //---1--//---C---//--AC~-//--BA--//--C--//--G---//----T---//--A-~//--B~-G--~//-—-GA-—
KC849702  -//----- //---1--//---C---//--AC~-//--DA--//--C--//--G---//----T---//--A-~//--B~-G--~//-—-GA-—
KC849703  -//----- //---1--//---C---//--AC~-//--A--//--C--//--G---//----T-~--//--A-~//--B--GC~~//-—-GA-—

489 502 504 513514 573 578 590 6v14 %5 648 654 %7
EMS61761  A//TCATT//TGTTGAGAGGGGGCACAG//CCTGCCACTG//CATTG//AGTGGCGTC//CAGGTC//GCARCATGGTGATC/ /TGCTGCAA
MF547409  -//----- [/ ==mm e O //===== [/ === [/ ====== [/ =mmm e [/ ===
MF547410  -//----- [/ === O //===== [/ === //====== [/ === [/ ===
KJ544771  -//--G--//--C-A-—————— T6---//--A----T--//--A-~//--C-==-~~ //===T-~//===G-~=~~ C----//-=-C---~
KJ544772  -//--G--//--C-A-—————— 16---//--A----T--//--A--//--C~=T--=//-=-T-~//—==G-———~— C----//-=-C---~
KC849701  -//--G--//--C-A---=--—= 16---//--A----T--//--A-~//~--C~~T~~~//~==-T-~//~==G~~--~ C--==//-=-C-=--
KC849702  -//--G--//--C-A---=--—= 16---//--A----T--//--A-~//~--C~~T~~~//~==-T-~//~==G~~--~ C--==//-=-C-=--
KC849703  -//--G--//--C-A--—————- 16---//--A----T--//--A--//--C~-T--=//===-T-~//===G-—=—~— C----//-=-C-—-~

708 713 718 735 768 794 800 825 827 857 861 883 888 891
\Y \Y% \Y% \Y \ \Y%
EMS61761  C//TCAGGGGGGCACTGGCG//TGATGGTACGG//CAGCC//TGCTGGIGTTG/ /CTCGAGA/ /ACAACAATAT/ /AATAACAACAGT GGGG
MF547409  =//===========——==—= e //===== [/ ==mmmm———— [/ ======= [/ === [/ =mmm e
MF547410  =//============—==—= e //===== [/ === [/ ==T====//)===mmmm—— [/ ===
KJ544771  -//---A----C----A---//---C-—-—-—- //=--A-=//-=G-———= G--//----G--//---G---C--//--C---GG---C--C—
KJ544772  -//---A----C----A---//---C--C-T--//--A--//--G-—-—- G--//----G--//---G---C—=//-=———- G----C--C-
Kc849701  -//---A----C----A---//---C--C-T--//--A--//--G-—-—- G--//----G--//---G---C—=//—-=———- G----C--C-
KC849702  -//---A----C----A---//---C--C-T--//--A--//--G-—-—- G--//----G--//---G---C-=//=-=———- G----C--C-
KC849703  -//---A----C----A---//---C--C-T--//--A--//--G-—--- G--//----G--//---G---C—=//—=———- G----C--C-
%1 %s 938 9%1 980 PBI-R

EMS61761  GT//TGCGT//TTACT//BACAA//TCGAACCCATGG//CTCAACAGCAGCTCCCTGATGTAAGTGCAAGA
MF547409  -=//----- //===== //===== [/ ==mmmm [/ e
MF547410  --//----- /=== [/==T==/[======—mmm—- J e e e e
KJ544771  -=//-=G-=//==G==//-==== //--A=—-—- G--=//====—=—=—- Commmmmmmm oo
KJ544772  -=//-=G-=//==G==//-==—= Y [/ === Commmmmmmm oo
KC849701  --//--G--//--G-=//---—- Y [/ === Commmmmmmm oo
KC849702  --//--G-=//--G==//-=-=- Y [/ === Commmmmmmm oo
KC849703  --//--G-=//--G-=//-=-—- Y [/ === Commmmmmmm oo

LBRIRE/NE: EMS61761, MF547409 il MF547410; 59738 : KJ544771 il KJ544772; E@/NEHEE: KC849701,
KC849702 F KC849703; WARMEFEMAT AR —BMITH]; T RILZTRTHF~519)75] (PBF-F Fl PBF-R) ;
IRHRT R FoRRIEMZ LT RS OELFR SRURE/NE S HALYF ) PBF MR L 51k
(SNPS) WIfIE; HETFRILOLHLFRESHURE/NEZ BIFPBFZ T IRZSM: (SNPS) BN E
E2 LhRENESTRE PFEEZGEERFFIHNLLERSH

AP R £ S VR0 5 (SNPs) ([ 2) , WA S /R I8 /N &
PBF LR BB RR G 2. BB Bn, RIETF S HL
IRIE/INGE 5550 /N A2 1) PBE B AE 1 DL (18 4) GESE T —
HHGFRBGE RN, Xt ENE T PBF & (I 7EY R
117 25 5 HL R4 0 B , FL 2% 5k, B PBF 2K (1R B
FiE e

DOF A4 5 A 1) % 35 TR 7 %% , M8 fg DOF 25 11 il
200 ~400 PR IERAL AL, H N - sty & AR SF 1 DOF 2544 35
il C - it SRR . DOF K [ RERS I S iR B IR 45 &
B A YA 3h 7 X VR T, 40 CON4 - like
(GIM) [FEmE & ( prolamin box,PB) 5" — AACA/TA -3’
FEF A TS0 s L R 4 37 . DOF 4544k 4 4 28 ik
TR X T B 1 VA S AELA 0 5 51 22 b i 37 1) X DOF

B DNA S5 — 1R ™ o C - U s I
AN RME SR AR B IR 5, S AN R S B P 4 AR LA
W S LR % s R DL, DOF 28 1 6 R T 51 28
Sl FECLINREZ L. CAWTERY, Wi/ A wPBEF
INEBERE A ZAAEA PR RO PB R SAS R, 2
3% 2 FCHEAE L W R AR R
PLRIE/NA PBF 3R F5R IR 15 4 i /N A& i [E 35 PBF 3R
FUFSIN R BL, B A7 PBE R 3 HAT DOF LRI ZS R AL .
SR, B4R /N PBY SR H P SIA7AE 22 S HE IR AL 57 if
ST AT N - i DOF Z5H K ST 1S AT C - S i
D, Ho 2 AR A S (5 22 i, A—S5 55 23 i AT,
C—A) FE R 1 B R PR/ 22 W A T 2 IR e T P 1 02 4
X G KL R AL S (07 s AT BE X 5 B /K 181 /N A2 PBE AR 19 114 ]
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CK2 ASN
EMS61761  MEEVFP//EVTSAAHKKPRPKPEQKVECPRCKSGNTKFCYYNNYSMEQPRYFCKACRRYWTHGG 90
MF547410  ------ /25 NS S S SN By, B 90
MF547409  —----- 2 N S S - 90
KJ544771  —===Y=//-B-AG---———mmmmmmmmmmmmmmmmo—e—f Ll 90
KJ544772  ———-Y=//-AIAG--m—————m e VL 90
KC849701  —-—-Y—//-AIAG-———————————mmmmmmmmmmmmmp b} 90
R B o0 I S USESSVESVEVEVES | N | PSS S S Re—f—— 90
KC849703 ————Yy— /[ RATRG——————————————— ———— = 90
I
5 2223NLS Core DOF Domain
CK2 CK2

EMS61761  PGTSEA//|SSSEPTAV//MSAG//SSLSLTAFGSSSSS//AVM//TTEFLDYLRGGT//ATGSGIG//TPPVASFGI 210
MF547410  ------ () S P T e e //--=//--f-—-1t-——- A//-—————— /) ————————— 210
MF547409  -—---- Ve e A A //-==//--}-——F-——- A//——————— Y 210
KJ544771  s-—--D-/f—-P-|——//--V-//—————————————— //-M-//--}F—-—}-——- A//-I---N-//-—-A-———- 210
KJ544772  S---D-//--P--T-//--V-//==———————————= //-M=//==fF———ft-——— A//-I---N-//---AV--—- 210
KCB84 0T 0INNS = D e Bl T e N S e e s e e e e //-M=//—=fF———ft-——— A//-I---N-//---AV--—- 210
KC849702 RIS ofa/// S=E SSUES A7/ e //-M-//--f-——t———— A//-I-——N-//-—-RAV-—-——— 210
KC849703 S—==D~//N==P=t-T-//--V~//==—————————= P-//-M-//--b===f-——- A//-I---N-//-—--AV-——— 210

A A A A A A

91 95 105 131 Ser Hinge 155 193 197 205

CK2 ASN ASN /CK2 PKC/CK2 ASN

EMS61761 PGP/ /GETGEEGDDGTGG/ /GGAGVV/ /ETGNNVTMENNNIH GEDPNNGASSRPY YW/ /WQSLLNSSSLM 330
MF547410  --=//-~---F-—-—--—- //====== //==———p———ft————————— F-t-t—f-——— - I Sy A F-—-f- 330
MF547409  ---//-~---F-—-—--—- //-———== J e e H-+-+ 330
KJ544771  -V-//-M-S--F-————- //--G-G-//G-——|———f-S——---—- FGR-1 330
KJ544772  -V-//-M-S--|-—-M--//--G-G-//G-——}-——{-S-—————— -DF-1 330
KC849701  -V-//-A-S--|-—-M--//--G-G-//G-——}--—{-S-—————— FDF-1 330
KC849702 -v-//-8-s--p---M—-//--G-G-//G-——-}-———F+-S——————— FDF—-1 330
KC849703  -V-//-M=§=-}-—-M--//--G-G-//G-——f===f-§--————- LDF-t 330

A AA A A

212 238 240 265 267 276 286 295

Asparagine-rich Region

BRI/RE/NE . EMS61761, MF547409FIMF547410; 153 . KI544771H1KJ544772; E-@/NEHER: KC849701, KC84
9702 1 KC849703; MRIR MG R A —BMITFF; SLOKITTE X IR A R A ENE SRFFH . N-SRTFH
DOF Z5#i35, C-3iml AR (4 I AT ALY B KA FHE 22 Rk 3E4E; ASN. CK2 Ml PKC Ml #/R N sk
HAVN S . BRERIHET T BEERIL O . M ERCHERRILOLS ; WSO L FR SRR E/NE S HALIFP ) PBF
IR IR AL

E3 GSH/RE/NESERE PBF

Ae. tauschii

T. aestivum

24KC849701
MF547410
T. urartu
51l MF547409
KJ747376
KJ747374
KJ747373
KJ747375
KJ747377
AJ000991
1001 AK375168

100/ BT035326
—| BT062957

AF480496
4100[CM000127

S. cereale

H. vulgare

Group II Z. mays

0. sativa

01

B4 PBF ZEFFINRESH

IRET ARG AP0 — L DN RERTFEUESE o £ B JTIA , A5
PO SR /N PBF B R OCHFE 5 2245 57
PRICTTF A BB M 45 B Sl

SE k-
[1I2EmeEE ARV, SRR LL, 45 AE4 Dof ik DN 5 2 RE BT 50 #E i

EEESEERF TN LB

[T]. WA RT3 ,2013 ,49(1) .1 - 12.

[2]Yanagisawa S. Dof domain proteins; plant — specific transcription
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