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　　摘要：鉴评和筛选不同杂种优势群玉米百粒质量性状优异的玉米自交系，为育成高产玉米品种提供借鉴。研究材
料为３１３份玉米自交系，利用包含玉米全部基因组的４０个ＳＳＲ核心标记对杂种优势群体进行划分，通过测定籽粒百
粒质量性状，对来自各个杂种优势群的玉米籽粒百粒质量进行多重比较分析，筛选不同杂种优势群中百粒质量高的自

交系。结果表明，Ｐ群、旅大红骨、塘四平头、瑞德互相的百粒质量之间在０．０５水平上差异均不显著；Ｐ群、旅大红骨
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　　玉米作为我国农业种植面积最大的农作物，产
量占粮食总产量的１／４［１］。随着时代的发展，玉米

作为粮饲兼用型作物其产量越来越受到玉米育种

者的重视［２］。玉米的百粒质量与玉米产量呈正相

关，因此，研究百粒质量性状是增加玉米自交系产

量的重要工作之一［３］。研究表明，百粒质量是育种

家在田间估算产量的重要理论依据，在育种过程

中，育种工作者经常会用百粒质量的大小作为作物

产量高低和籽粒品质优劣的评判标准［４］。

Ｈｕａｎｇ等通过田间试验提出，间作玉米的产量
随着穗密度和百粒质量的增加而增加，单作玉米的
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产量随着单穗粒数和百粒质量的增加而增加［５］。

孟静娇等对１２个参试品种的１１个性状进行灰色关
联度分析发现，百粒质量是对玉米杂交种产量影响

较大的主要农艺性状之一，仅次于穗长和株高［６］。

余慧明等采用灰色关联分析法对１１个玉米杂交种
的产量等９个农艺性状进行分析，结果表明，与产量
关联度较大的前３个性状分别是单穗粒质量、行粒
数、百粒质量，并指出要注重单穗粒质量、行粒数和

百粒质量的选择和研究，为玉米高产育种提供了参

考［７］。张中伟等指出，粒质量是玉米产量构成因素

之一，较高的粒质量是实现玉米增产丰收和提高玉

米品质的重要保证［８］。唐海涛等研究认为，选育玉

米杂交种时应该优先注重选育百粒质量较高的品

种［９］。通过比较前人的研究发现关于百粒质量的

研究主要在农艺性状与产量的关系上，而对玉米不

同杂种优势群百粒质量差异的研究很少。

玉米是一种利用杂种优势的模范作物，利用类

群内种质进行遗传改良和类群间组配杂交种是主

要育种途径［１０］。本研究的研究材料为３１３份遗传
性丰富多样的玉米自交系，结合基因型划分为不同

杂种优势群，分析玉米自交系百粒质量在不同杂种

优势组间的变异幅度、趋势和变异程度，筛选出不

同杂种优势类群百粒质量高的自交系，以期为进一

步提高我国玉米产量提供借鉴。

１　材料与方法

１．１　试验材料与田间种植
研究材料为中国农业大学国家玉米改良中心

提供的３１３份遗传多样性丰富和来源广泛的优良玉
米自交系（表１）［１１］。这些自交系包含了我国大部
分玉米自交系的品种，广泛代表了我国主要玉米产

区的种质资源基础。

于２０２０年５月中旬和２０２０年１１月上旬，分别
将所有材料种植于河北农业大学玉米改良中心河

北分中心保定试验基地和三亚南繁试验站。试验

区域周围种植玉米保护行，采用常规肥水管理。

１．２　试验方法
１．２．１　ＤＮＡ提取与基因型鉴定　２０２０年，每个自
交系选取 ５株，采用 十六烷基三甲基溴化铵

（ＣＴＡＢ）法［１２］提取玉米叶片 ＤＮＡ，经过纯化与浓度
检测后，放于４℃冰箱保存备用。利用北京市农林
科学院玉米研究中心的４０对简单重复序列（ＳＳＲ）
标记引物［１３－１４］，最后采用 ＰＣＲ仪扩增和聚丙烯酰
胺凝胶电泳的方法进行基因型分析。

１．２．２　百粒质量测定　按照陈春侠等的测定方
法［１５］，对成熟期的果穗收获后自然风干，测定籽粒

含水量，使每个果穗的籽粒含水量保持一致，随机

选取每个果穗中部籽粒，进行百粒质量测定，即百

粒质量＝每穗正常籽粒的质量／每穗正常籽粒的数
量×１００。
１．３　数据处理

使用ＳＴＲＵＣＴＵＲＥＶ２．３．４软件［１６］对 ３１３份自
交系进行聚类分析。利用软件 ＭｉｃｒｏｓｏｆｔＥｘｃｅｌ２０１３
处理表型数据，利用 ＳＰＳＳ２２．０软件对整理的数据
进行描述性统计分析、方差分析和多重比较。

２　结果与分析

２．１　３１３份玉米自交系杂种优势类群划分
利用４０对玉米核心标记在群体中的基因型数

据，应用基于数学模型的 ＳＴＲＵＣＴＵＲＥｖ２．３．４软件
对３１３份玉米自交系进行群体结构分析［１７］。结果

（图１、表１）表明，自交系群体可被分为５个类群。
参照刘洋等的分群方法和结果［１８－１９］进行杂种优势

类群划分。以５０％作为划分群体的遗传相似比例，
将３１３份玉米自交系划分为６个类群，兰卡斯特群
４６份自交系、Ｐ群６２份自交系、旅大红骨群５６份自
交系、塘四平头群２１份自交系、瑞德群８３份自交系
以及混合群４５份自交系。
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表１　３１３份玉米自交系群体结构

序号 材料名称

遗传相似比例

塘四

平头

旅大

红骨
瑞德

兰卡

斯特
Ｐ群

１ ＫＬ４ ０．００５ ０．０１１ ０．０１５ ０．９６５ ０．００３

２ ＨＲ７８ ０．００６ ０．００６ ０．００９ ０．５７４ ０．４０４

３ ＫＬ２ ０．１１４ ０．０５７ ０．０５１ ０．７７６ ０．００２

４ Ｗ９７０６ ０．０１０ ０．１３９ ０．５９８ ０．２０６ ０．０４７

５ 吉８５３ ０．７７１ ０．１９７ ０．０１４ ０．０１０ ０．００８

６ 丹９０４６ ０．００５ ０．０１０ ０．９８１ ０．００１ ０．００２

７ 沈１３７ ０．００７ ０．１５７ ０．００６ ０．００４ ０．８２７

８ 沈１３５ ０．００６ ０．０３１ ０．００６ ０．００５ ０．９５１

９ Ｌ０６９ ０．００５ ０．００６ ０．００９ ０．００６ ０．９７５

１０ 辐８５２７ ０．０１１ ０．５３３ ０．３５４ ０．０６５ ０．０３７

１１ 郑５８ ０．００８ ０．００７ ０．９６１ ０．００４ ０．０２０

１２ 获唐黄１７ ０．００６ ０．４７０ ０．０１６ ０．４９５ ０．０１２

１３ ４４４ ０．４９７ ０．４８９ ０．００９ ０．００３ ０．００２

１４ 旅２８ ０．１１５ ０．５３５ ０．１１２ ０．２３１ ０．００６

１５ 吉８３３ ０．００７ ０．８８１ ０．０４７ ０．００８ ０．０５８

１６ Ｂ７３ ０．００４ ０．００４ ０．９９１ ０．００１ ０．０００

１７ 自３３０ ０．０１４ ０．６０８ ０．０５１ ０．３２５ ０．００２

１８ 鲁原９２ ０．００９ ０．９６５ ０．０１２ ０．０１２ ０．００２

１９ Ｌ００５ ０．００９ ０．００５ ０．０１３ ０．０１４ ０．９５９

２０ 关１７－１ ０．０１４ ０．４５８ ０．０４４ ０．４４６ ０．０３８

２１ 武３１２ ０．０７１ ０．００７ ０．０１４ ０．００３ ０．９０４

２２ 武１２５ ０．０１１ ０．０８０ ０．００９ ０．０１４ ０．８８６

２３ 遵９０１１０ ０．００６ ０．１５２ ０．００６ ０．００１ ０．８３６

２４ Ｌｏ１１２５ ０．００５ ０．２１３ ０．００７ ０．００２ ０．７７３

２５ 宗５４８－１５２１ ０．００６ ０．０１０ ０．２２６ ０．００４ ０．７５３

２６ 宋１１４５ ０．００６ ０．３０５ ０．００８ ０．００６ ０．６７５

２７ ８９７ ０．４２３ ０．０１５ ０．０１０ ０．０２９ ０．５２４

２８ ９１黄１５ ０．００５ ０．６２１ ０．００７ ０．００２ ０．３６４

２９ ＣＮ１６５ ０．０７４ ０．４６５ ０．０１２ ０．２０５ ０．２４４

３０ ７０７ ０．０３６ ０．１３５ ０．０２６ ０．５６８ ０．２３５

３１ Ｖａ３５ ０．０１６ ０．３５５ ０．０４０ ０．３８７ ０．２０３

３２ Ｃ武２１５Ｂ ０．０５３ ０．３４８ ０．０１４ ０．３８６ ０．２００

３３ 遗６７ ０．００６ ０．７９６ ０．００７ ０．００４ ０．１８８

３４ 武系２０５ ０．１４４ ０．３６９ ０．０１５ ０．３２１ ０．１５１

３５ 中引１５ ０．００９ ０．０９４ ０．４８１ ０．２９７ ０．１１８

３６ 岱６ ０．０１５ ０．７５７ ０．１０２ ０．０１３ ０．１１３

３７ Ｂ１２ ０．０４１ ０．７９０ ０．０４０ ０．０２２ ０．１０８

３８ 遗１１３ ０．００７ ０．８６０ ０．０３３ ０．００８ ０．０９３

３９ 赤黄３２ ０．００６ ０．６１５ ０．２８５ ０．０２７ ０．０６７

４０ 齐４１０ ０．１６８ ０．３８８ ０．３０５ ０．０８４ ０．０５６

４１ 遗１２ ０．０３９ ０．８２４ ０．０１９ ０．０６２ ０．０５６

４２ 秋２３ ０．１５３ ０．０５９ ０．２０７ ０．５５４ ０．０２８

４３ 龙抗２７９ ０．０１２ ０．９２４ ０．０３０ ０．０１０ ０．０２４

表１（续）

序号 材料名称

遗传相似比例

塘四

平头

旅大

红骨
瑞德

兰卡

斯特
Ｐ群

４４ 岩１５６ ０．０１６ ０．９２９ ０．０１８ ０．０１４ ０．０２２

４５ ８２黄早４ ０．００７ ０．７２４ ０．２３５ ０．０１３ ０．０２１

４６ 长７大咸１ ０．３８０ ０．０９７ ０．０３４ ０．４７４ ０．０１５

４７ Ｄｅ８１１ ０．００８ ０．０５３ ０．８９０ ０．０３５ ０．０１４

４８ 中１２８ ０．０１５ ０．５２３ ０．０２１ ０．４２９ ０．０１２

４９ ４８８ ０．００９ ０．００５ ０．９７１ ０．００２ ０．０１２

５０ 辐８５２１ ０．００６ ０．９２０ ０．０４１ ０．０２１ ０．０１２

５１ Ａ４９５ ０．３６０ ０．１１５ ０．２９７ ０．２１９ ０．０１０

５２ 朝鲜白 ０．３１５ ０．５５５ ０．０２４ ０．０９６ ０．０１０

５３ ＶＧ８５－５ ０．２４８ ０．７２３ ０．０１８ ０．００２ ０．０１０

５４ 宁３７ ０．０５１ ０．０３５ ０．３３２ ０．５７１ ０．０１０

５５ Ａ６３２ ０．０１１ ０．１２２ ０．８２９ ０．０２９ ０．０１０

５６ 忻轮５－９ ０．００７ ０．９６９ ０．００８ ０．００７ ０．０１０

５７ 吉８７０ ０．００７ ０．９３８ ０．０３９ ０．００７ ０．０１０

５８ 旱２１ ０．３０１ ０．０１９ ０．６４８ ０．０２３ ０．００９

５９ ２００－２４－１３４１３０．０７４ ０．８９９ ０．００７ ０．０１１ ０．００９

６０ 大ＭＯ ０．０３２ ０．７００ ０．００７ ０．２５２ ０．００９

６１ 吉８４６ ０．０２８ ０．９４３ ０．０１２ ０．００８ ０．００９

６２ 中二／Ｏ２ ０．０２０ ０．０２３ ０．５１８ ０．４３０ ０．００９

６３ ３２ ０．０１１ ０．０２２ ０．９５１ ０．００８ ０．００８

６４ 宁４５ ０．０１０ ０．０３４ ０．４８９ ０．４６０ ０．００８

６５ ＭＰ７０４ ０．００５ ０．０４０ ０．４２８ ０．５１９ ０．００８

６６ 鲁原１３３ ０．４４１ ０．５３９ ０．００７ ０．００５ ０．００７

６７ 焦０５ ０．００７ ０．０２１ ０．４３０ ０．５３４ ０．００７

６８ 辐射Ａ ０．１２４ ０．６７８ ０．１１４ ０．０７７ ０．００６

６９ 鹿６５ ０．０１４ ０．９２０ ０．０１０ ０．０４９ ０．００６

７０ Ｄ８０１ ０．０１２ ０．９３８ ０．０３５ ０．００８ ０．００６

７１ 兰７６６－４－２ ０．０３６ ０．９１７ ０．０３１ ０．０１１ ０．００５

７２ ２００５ ０．０１３ ０．９５８ ０．００７ ０．０１７ ０．００５

７３ ７９１３１ ０．００８ ０．０３１ ０．５２６ ０．４３１ ０．００５

７４ 紫多穗 ０．１２３ ０．８３３ ０．０３２ ０．００８ ０．００４

７５ Ｈ大－５ ０．００６ ０．６９７ ０．０２８ ０．２６６ ０．００４

７６ 早４９ ０．２５８ ０．６４９ ０．０７９ ０．０１１ ０．００３

７７ 材１１－８ ０．１８８ ０．３５１ ０．０１０ ０．４４８ ０．００３

７８ 宁５５ ０．０２０ ０．０４４ ０．５０６ ０．４２８ ０．００３

７９ 九２２ ０．０１０ ０．９５２ ０．０１２ ０．０２３ ０．００３

８０ 丹３１１５ ０．００７ ０．９４０ ０．０４５ ０．００５ ０．００３

８１ ７８５ ０．００７ ０．７０３ ０．２８２ ０．００５ ０．００３

８２ 太１／Ｌｇ ０．００６ ０．８９１ ０．０１０ ０．０９１ ０．００３

８３ 辐８５３８ ０．００５ ０．７７５ ０．０１２ ０．２０４ ０．００３

８４ 岩３８ ０．２３１ ０．７３３ ０．０２８ ０．００６ ０．００２

８５ 辐８５２９ ０．１２９ ０．８０９ ０．０１７ ０．０４２ ０．００２

８６ 繁荣２ ０．０２９ ０．５６１ ０．０１６ ０．３９１ ０．００２

—６５— 江苏农业科学　２０２２年第５０卷第２１期



表１（续）

序号 材料名称

遗传相似比例

塘四

平头

旅大

红骨
瑞德

兰卡

斯特
Ｐ群

８７ ＦＲ２１８ ０．００８ ０．０７１ ０．８０２ ０．１１７ ０．００２

８８ ＢＣ４Ｂ ０．００８ ０．００６ ０．９７９ ０．００４ ０．００２

８９ 黄Ｃ ０．００７ ０．７０７ ０．２６７ ０．０１７ ０．００２

９０ 中７４１ ０．００６ ０．６０５ ０．０１２ ０．３７５ ０．００２

９１ 选６ ０．００６ ０．９８３ ０．００８ ０．００２ ０．００２

９２ ８７０１ ０．００５ ０．５４１ ０．４４７ ０．００４ ０．００２

９３ ＣＭＬ５８ ０．９２９ ０．００６ ０．０６４ ０．００１ ０．００１

９４ Ｍ３７３６ ０．００６ ０．６３９ ０．０１４ ０．３４０ ０．００１

９５ ８５黄１４ ０．００６ ０．７１４ ０．０１０ ０．２６９ ０．００１

９６ 广优５ ０．２８０ ０．６９８ ０．００６ ０．０１５ ０．０００

９７ 京糯２ ０．０９０ ０．８９６ ０．００５ ０．００９ ０．０００

９８ 遗４９ ０．００７ ０．９５０ ０．０３３ ０．０１０ ０．０００

９９ Ｐ１３８ ０．００８ ０．１６０ ０．００６ ０．００３ ０．８２３

１００ 沈９７７ ０．００７ ０．００４ ０．００６ ０．００２ ０．９８１

１０１ ＰＮ２ ０．１５６ ０．０２７ ０．１７３ ０．００６ ０．６３９

１０２ ＰＨ６ＷＣ ０．００５ ０．００６ ０．９６４ ０．０１３ ０．０１２

１０３ 掖８１１２ ０．０６９ ０．００５ ０．９２５ ０．００１ ０．０００

１０４ 昌７－２ ０．９４３ ０．００５ ０．０４８ ０．００２ ０．００２

１０５ 黄野四３ ０．９８４ ０．００４ ０．００５ ０．００７ ０．０００

１０６ ７８５９９ ０．０１０ ０．０１１ ０．０２４ ０．１３１ ０．８２５

１０７ 昌Ｋ ０．６３６ ０．００７ ０．０１２ ０．０９６ ０．２４９

１０８ 昌Ｄ ０．６７８ ０．００８ ０．０３１ ０．００６ ０．２７６

１０９ 黄昌ａ ０．８１３ ０．００３ ０．００５ ０．００８ ０．１７０

１１０ 龙抗１１ ０．０２１ ０．１２０ ０．０２１ ０．８２４ ０．０１５

１１１ 掖４８８ ０．０１３ ０．００５ ０．９７８ ０．００２ ０．００２

１１２ 连８７ ０．０３７ ０．０６７ ０．２９３ ０．５８５ ０．０１８

１１３ ６８１２２ ０．００６ ０．００５ ０．００６ ０．００３ ０．９８０

１１４ １３１３ ０．００５ ０．００５ ０．００７ ０．００３ ０．９８０

１１５ Ｄ８５６ ０．００６ ０．００５ ０．００７ ０．００４ ０．９７８

１１６ 陕８９ ０．００７ ０．００８ ０．００６ ０．００４ ０．９７５

１１７ ８１１Ａ ０．００６ ０．００７ ０．００５ ０．００７ ０．９７４

１１８ ＣＴ１０９ ０．００６ ０．００５ ０．００５ ０．０１１ ０．９７２

１１９ Ｒ１５０ ０．００５ ０．００５ ０．０１２ ０．００５ ０．０７２

１２０ Ｄ１０５１ ０．００６ ０．００４ ０．０２３ ０．００３ ０．９６４

１２１ ＤＨ１３８ ０．０１１ ０．０２１ ０．０１９ ０．０１５ ０．９３３

１２２ ＳＣ－９ ０．００７ ０．０１０ ０．０３４ ０．０１５ ０．９３３

１２３ １８ ０．０２８ ０．００５ ０．００７ ０．０５４ ０．９０６

１２４ ０８－６４ ０．０７１ ０．０１７ ０．０３４ ０．０１２ ０．８６６

１２５ Ｎ１３８ ０．０１８ ０．０２３ ０．０１５ ０．０８５ ０．８５９

１２６ Ｒ９８ ０．００７ ０．０４２ ０．０６２ ０．０３０ ０．８５８

１２７ Ｄ８６９ ０．００７ ０．０１１ ０．１１９ ０．００６ ０．８５７

１２８ Ｐ１３６ ０．０５９ ０．００５ ０．０８８ ０．００６ ０．８４１

１２９ ５０３２ ０．００６ ０．００６ ０．１６２ ０．００６ ０．８２０

表１（续）

序号 材料名称

遗传相似比例

塘四

平头

旅大

红骨
瑞德

兰卡

斯特
Ｐ群

１３０ 成自２１４２ ０．００６ ０．００６ ０．０７８ ０．１０５ ０．８０５

１３１ ８７０１ ０．００８ ０．００６ ０．１２５ ０．０７８ ０．７８３

１３２ ＳＣ－１４ ０．０１０ ０．０１５ ０．１８９ ０．０２７ ０．７５９

１３３ ８０２ ０．００６ ０．０１３ ０．２２０ ０．００２ ０．７５８

１３４ Ｄ８８６ ０．０４３ ０．１６０ ０．０２５ ０．０１８ ０．７５４

１３５ ＳＣ２４－１ ０．００５ ０．００７ ０．２３５ ０．００４ ０．７４９

１３６ 沈１４２ ０．１５１ ０．０１５ ０．０６５ ０．０２６ ０．７４４

１３７ ＳＣ１１－１ ０．００６ ０．０１３ ０．２３９ ０．０１６ ０．７２７

１３８ ＸＦ２２３ ０．００６ ０．０２０ ０．２３６ ０．０２６ ０．７１１

１３９ Ｍ１０１ ０．１６９ ０．０１８ ０．０１５ ０．１１６ ０．６８３

１４０ ｙ９９６１ ０．０２４ ０．０４４ ０．０４９ ０．２１１ ０．６７１

１４１ ｅ群３ ０．００８ ０．２２６ ０．１０４ ０．０１０ ０．６５３

１４２ ＸＦ７７ ０．００４ ０．０３０ ０．３１０ ０．００７ ０．６４９

１４３ Ｅ６００ ０．００６ ０．０８１ ０．２６０ ０．００９ ０．６４３

１４４ ４９３６ ０．００６ ０．０２７ ０．３０７ ０．０２１ ０．６４０

１４５ Ｄ１１３９ ０．００７ ０．００６ ０．３４３ ０．００６ ０．６３９

１４６ Ｅ５８８ ０．００９ ０．１１４ ０．２４３ ０．００５ ０．６２８

１４７ Ｄ８６４ ０．０５０ ０．０５４ ０．２３４ ０．０５２ ０．６１０

１４８ 成６９８－３ ０．００６ ０．０１８ ０．３８５ ０．００３ ０．５８９

１４９ １６１０ ０．００９ ０．０２８ ０．３７３ ０．０１０ ０．５８０

１５０ Ｅ２００ ０．０１５ ０．３６０ ０．０２５ ０．０２２ ０．５７８

１５１ ＤＨ１４９ ０．０６２ ０．０１４ ０．３４６ ０．００５ ０．５７３

１５２ Ｙ２２３ ０．０７７ ０．１９０ ０．０７２ ０．０９３ ０．５６９

１５３ Ｄ８８ ０．０１８ ０．３４１ ０．０２０ ０．０５４ ０．５６８

１５４ Ｗ９６８ ０．０７１ ０．１０１ ０．２４６ ０．０１９ ０．５６２

１５５ Ｋ２２ ０．００６ ０．００６ ０．４１９ ０．０１０ ０．５６０

１５６ ８０７Ｄ ０．０３５ ０．００９ ０．３８１ ０．０２１ ０．５５４

１５７ 陈３２２ ０．２７１ ０．１２４ ０．０５３ ０．０１８ ０．５３３

１５８ １１２７ ０．００８ ０．０９７ ０．００９ ０．３５３ ０．５３３

１５９ Ｐ００７ ０．２０９ ０．０１０ ０．１８３ ０．０９８ ０．５０１

１６０ ＳＣ３０－１ ０．０１１ ０．００６ ０．４７３ ０．０２４ ０．４８６

１６１ Ｒ３１ ０．０１３ ０．２９７ ０．０４９ ０．１６１ ０．４７９

１６２ Ｄ６１９ ０．５１３ ０．００４ ０．０１７ ０．０１０ ０．４５６

１６３ Ｍ１３１－５ ０．００６ ０．００５ ０．５４２ ０．００４ ０．４４３

１６４ Ｄ８５４ ０．００７ ０．００７ ０．５４５ ０．００７ ０．４３５

１６５ ６９８－３ ０．００５ ０．０１０ ０．５４３ ０．０１８ ０．４２３

１６６ Ｌｏ４１５ ０．０３１ ０．０１６ ０．５０４ ０．０２９ ０．４１９

１６７ Ｚ３１Ｂ ０．３３１ ０．０４８ ０．２０２ ０．００２ ０．４１７

１６８ Ｌ４７３ ０．０１１ ０．４５７ ０．０７３ ０．０４４ ０．４１５

１６９ ７２３６ ０．００７ ０．０２２ ０．３３３ ０．２４７ ０．３９１

１７０ ８０６Ａ ０．００８ ０．００７ ０．５５０ ０．０４６ ０．３８９

１７１ Ｂ３９４ ０．２７８ ０．０２０ ０．２１４ ０．１０７ ０．３８２

１７２ ４３３－７ ０．０６８ ０．０１４ ０．４５３ ０．０８５ ０．３７９

—７５—江苏农业科学　２０２２年第５０卷第２１期



表１（续）

序号 材料名称

遗传相似比例

塘四

平头

旅大

红骨
瑞德

兰卡

斯特
Ｐ群

１７３ ＸＦ２７ ０．００８ ０．０４５ ０．０２４ ０．５４３ ０．３７９

１７４ Ｋ５１４ ０．５５６ ０．０２３ ０．０２８ ０．０２０ ０．３７３

１７５ Ｗ３４４ ０．００５ ０．０２４ ０．５９２ ０．００６ ０．３７２

１７６ ＧＹ３ ０．００７ ０．０３７ ０．５７５ ０．０１５ ０．３６５

１７７ Ｍ１０１６ ０．０１３ ０．３１７ ０．２６６ ０．０２０ ０．３５４

１７８ ｙｓ０６ ０．００６ ０．００６ ０．６１３ ０．０２６ ０．３４９

１７９ ＭＯ１１３ ０．００６ ０．０７９ ０．０４０ ０．５３２ ０．３４４

１８０ Ｓ２２ ０．４７１ ０．０１３ ０．１３５ ０．０４６ ０．３３４

１８１ 冲７２ ０．００８ ０．０６６ ０．６１９ ０．００７ ０．３００

１８２ 丹９０６４ ０．０１０ ０．０５３ ０．５６１ ０．０８９ ０．２８６

１８３ 武１２６ ０．６０５ ０．０９６ ０．００９ ０．０１０ ０．２８１

１８４ 掖５１５ ０．１７５ ０．３２４ ０．１８６ ０．０４３ ０．２７２

１８５ 浚９７１ ０．５８５ ０．００９ ０．１４７ ０．００９ ０．２５０

１８６ １６１４ ０．００５ ０．００５ ０．７４１ ０．００２ ０．２４７

１８７ ＳＷ１５３ ０．０６４ ０．２５１ ０．３５８ ０．０８２ ０．２４６

１８８ ＢＭ ０．０１０ ０．３２２ ０．４１０ ０．０２０ ０．２３９

１８９ Ｄ８５７ ０．０１９ ０．０２６ ０．６９０ ０．０２９ ０．２３６

１９０ 综３１ ０．０２７ ０．０１８ ０．６８６ ０．０３７ ０．２３２

１９１ 苏湾１６１１ ０．０４２ ０．２４３ ０．４２７ ０．０５９ ０．２２９

１９２ Ｒ１６５６ ０．４９０ ０．０２４ ０．２４９ ０．０１０ ０．２２６

１９３ Ｗ２３８ ０．００６ ０．０１１ ０．７６２ ０．００７ ０．２１４

１９４ Ｌｏｓ－６ ０．００８ ０．４４７ ０．０４６ ０．２８７ ０．２１２

１９５ Ｗ６６８ ０．０２５ ０．０２４ ０．７３１ ０．０１５ ０．２０６

１９６ ６８２０２ ０．３０５ ０．０４４ ０．４５６ ０．００９ ０．１８６

１９７ ９７１１ ０．００６ ０．０３８ ０．７６５ ０．０２７ ０．１６４

１９８ Ｋ１４ ０．０１０ ０．３４１ ０．４８０ ０．０１３ ０．１５７

１９９ ＳＳ９９ ０．０９４ ０．２６１ ０．４６２ ０．０３７ ０．１４７

２００ 综３ ０．００７ ０．４４７ ０．３４７ ０．０５４ ０．１４５

２０１ 东３２７ ０．００８ ０．２２０ ０．３９２ ０．２５１ ０．１２９

２０２ Ｄ１０４９ ０．０１２ ０．０１６ ０．８０２ ０．０５４ ０．１１７

２０３ ３４８９ａ ０．００９ ０．２５３ ０．６０９ ０．０１１ ０．１１７

２０４ Ｄ１５ ０．００５ ０．０１９ ０．８５０ ０．０１１ ０．１１６

２０５ ４００３ ０．１０７ ０．３８８ ０．１２６ ０．２６９ ０．１１０

２０６ １５０－４ ０．００９ ０．３８３ ０．２４９ ０．２５３ ０．１０６

２０７ ｄ１４０ ０．００７ ０．０６８ ０．８０４ ０．０１７ ０．１０４

２０８ ９７０２ ０．００７ ０．０２０ ０．５２８ ０．３４４ ０．１０２

２０９ 郑６５３ ０．００８ ０．００８ ０．８８０ ０．００５ ０．１００

２１０ Ｑ１２６１ ０．６３３ ０．０１４ ０．２５２ ０．００４ ０．０９７

２１１ ＣＮ１０４ ０．０８１ ０．０２３ ０．７６２ ０．０４２ ０．０９３

２１２ ９９１２２ ０．３１３ ０．００５ ０．５９７ ０．００４ ０．０８２

２１３ 邢２３０ ０．０２２ ０．０１０ ０．８８４ ０．００２ ０．０８１

２１４ 长７２ ０．１７９ ０．４８４ ０．２３７ ０．０２２ ０．０７８

２１５ ４６８－３ ０．００７ ０．１５３ ０．７６４ ０．００５ ０．０７２

表１（续）

序号 材料名称

遗传相似比例

塘四

平头

旅大

红骨
瑞德

兰卡

斯特
Ｐ群

２１６ Ｍｏ２４Ｗ ０．００５ ０．００６ ０．０８８ ０．８３８ ０．０６２

２１７ Ｍ３ ０．００７ ０．０６１ ０．５６３ ０．３１１ ０．０５９

２１８ Ｍａｘａ ０．０３６ ０．０１５ ０．６９７ ０．１９９ ０．０５３

２１９ Ａｙ３５６６ ０．００５ ０．００８ ０．３７７ ０．５５７ ０．０５３

２２０ ＫＰ３１３０ ０．００６ ０．０２２ ０．５６８ ０．３５５ ０．０５０

２２１ 郑３２ ０．１３８ ０．０１７ ０．７６３ ０．０３５ ０．０４６

２２２ ＤＦ３２ ０．００８ ０．０３２ ０．２９３ ０．６２５ ０．０４４

２２３ 本７８８４ ０．０２２ ０．３２１ ０．０５１ ０．５６９ ０．０３６

２２４ Ｗ９６６ ０．６５８ ０．０１２ ０．２８７ ０．００９ ０．０３４

２２５ 天７７ ０．００８ ０．４７９ ０．０４９ ０．４３２ ０．０３２

２２６ ７９２２ ０．００５ ０．００６ ０．９５５ ０．００６ ０．０２８

２２７ ４７２２ ０．０１０ ０．００９ ０．００６ ０．９４９ ０．０２６

２２８ Ｗ９６９ ０．７３３ ０．０１２ ０．２０３ ０．０２７ ０．０２５

２２９ 文黄３１４１３ ０．７１４ ０．０２６ ０．１６７ ０．０７０ ０．０２３

２３０ Ｂｅｃｋ ０．２７０ ０．０１６ ０．６８６ ０．００６ ０．０２２

２３１ Ｌａ２－４ ０．００７ ０．０６２ ０．８４６ ０．０６３ ０．０２２

２３２ ４４１９５０ ０．００６ ０．１２５ ０．８４１ ０．００６ ０．０２２

２３３ ＷＮ１１Ｈ ０．０５１ ０．３２９ ０．５６２ ０．０３７ ０．０２１

２３４ Ａｙ４２０ ０．１８９ ０．００６ ０．７４３ ０．０４４ ０．０１８

２３５ 掖５２１０６ ０．１８１ ０．３３０ ０．３７１ ０．１０４ ０．０１４

２３６ Ｓｇ１５３３ ０．０５２ ０．００６ ０．０９１ ０．８３７ ０．０１４

２３７ ＣＭ１０５ ０．０８２ ０．０２２ ０．３６０ ０．５２４ ０．０１３

２３８ 琼５１ ０．００８ ０．０２０ ０．９１３ ０．０４６ ０．０１３

２３９ Ｐａ９１ ０．００７ ０．００７ ０．０１５ ０．９５９ ０．０１３

２４０ 郑２２ ０．０２６ ０．５３７ ０．２７２ ０．１５４ ０．０１１

２４１ 绞３ ０．０２０ ０．７１１ ０．１９１ ０．０６６ ０．０１１

２４２ Ｂ９８ ０．０１８ ０．２２９ ０．０１４ ０．７２８ ０．０１１

２４３ ＨＰ３０１ ０．０１９ ０．００９ ０．０２０ ０．９４３ ０．０１０

２４４ 掖５２３７ ０．８７１ ０．００７ ０．０９９ ０．０１５ ０．００９

２４５ 遗３６ ０．３５７ ０．００９ ０．５８９ ０．０３６ ０．００９

２４６ １７５６４ ０．０１４ ０．８４７ ０．０１８ ０．１１２ ０．００９

２４７ Ｍ２２ ０．００５ ０．０１１ ０．９６３ ０．０１２ ０．００９

２４８ ２０８３７ ０．４３６ ０．１６５ ０．３７９ ０．０１１ ０．００８

２４９ 获塘黄 ０．０２６ ０．０２３ ０．６１１ ０．３３２ ０．００８

２５０ ＦＡＰ１３６０Ａ ０．００６ ０．３９３ ０．４６２ ０．１３０ ０．００８

２５１ ７５７ ０．００６ ０．０２０ ０．９５５ ０．０１１ ０．００８

２５２ Ｗ４９９ ０．０１０ ０．１００ ０．８５６ ０．０２７ ０．００７

２５３ 豫８２ ０．１４３ ０．００４ ０．５７５ ０．２７１ ０．００６

２５４ Ｂ３７ ０．００４ ０．００４ ０．３７６ ０．６０９ ０．００６

２５５ ６９７ ０．００８ ０．０３０ ０．７９０ ０．１６７ ０．００５

２５６ 苏７５ ０．００８ ０．０２９ ０．９４５ ０．０１２ ０．００５

２５７ Ｗ１８２ｂｎ ０．００７ ０．０７９ ０．４９７ ０．４１２ ０．００５

２５８ Ｆ７５８４ ０．００６ ０．０１３ ０．６４４ ０．３３３ ０．００５
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表１（续）

序号 材料名称

遗传相似比例

塘四

平头

旅大

红骨
瑞德

兰卡

斯特
Ｐ群

２５９ ＮＣ２６８ ０．００５ ０．００４ ０．５１６ ０．４６９ ０．００５

２６０ ３Ｈ２ ０．４３４ ０．５４９ ０．０１０ ０．００３ ０．００４

２６１ ＤＭ０７ ０．０６８ ０．００８ ０．８９２ ０．０２７ ０．００４

２６２ Ｄ８８１ ０．０４２ ０．０１１ ０．６８６ ０．２５７ ０．００４

２６３ Ｎ６８ａ ０．０４２ ０．００８ ０．７６０ ０．１８６ ０．００４

２６４ ＤＦ２７ ０．０１６ ０．２８９ ０．０２８ ０．６６３ ０．００４

２６５ 豫３７４ ０．００５ ０．６２７ ０．３３９ ０．０２５ ０．０６７

２６６ ９８Ｆ１ ０．００５ ０．００５ ０．９７８ ０．００８ ０．００４

２６７ 牛２－１ ０．３０３ ０．０５６ ０．０１１ ０．６２７ ０．００３

２６８ 户８０３ ０．０２４ ０．００５ ０．９６６ ０．００２ ０．００３

２６９ 南２１－３ ０．０１０ ０．００８ ０．９６６ ０．０１２ ０．００３

２７０ Ｂ１００ ０．００８ ０．５１６ ０．３９１ ０．０８２ ０．００３

２７１ Ａ６７９ ０．００７ ０．００６ ０．４４５ ０．５３８ ０．００３

２７２ Ａ５５４ ０．００６ ０．００９ ０．０３７ ０．９４５ ０．００３

２７３ Ｍｓ７１ ０．００５ ０．００７ ０．０１１ ０．９７５ ０．００３

２７４ 吉４１１２ ０．００５ ０．０１０ ０．９３３ ０．０４９ ０．００３

２７５ 掖８００１ ０．００５ ０．００５ ０．９８２ ０．００５ ０．００３

２７６ ＤＭ１０１Ｂ ０．００９ ０．００８ ０．９７５ ０．００６ ０．００２

２７７ 美６８１１３ ０．００７ ０．１４６ ０．８１３ ０．０３２ ０．００２

２７８ Ｖａ２６ ０．００６ ０．００６ ０．０１８ ０．９６９ ０．００２

２７９ ＤＦ２０ ０．００４ ０．００５ ０．９８６ ０．００３ ０．００２

２８０ ＮＤ２４６ ０．０１６ ０．０９４ ０．０３７ ０．８５２ ０．００１

２８１ Ｂ６８ ０．００５ ０．００４ ０．６１２ ０．３７８ ０．００１

２８２ １２０５Ａ ０．００５ ０．００６ ０．９６３ ０．０２５ ０．００１

２８３ １９６ ０．９６８ ０．０１９ ０．０１０ ０．００３ ０．００１

２８４ 沿８１２ ０．００７ ０．００４ ０．９７８ ０．０１０ ０．０００

２８５ Ｗ１１７ ０．００５ ０．００４ ０．５４３ ０．４４８ ０．０００

２８６ ＤＦ２４ ０．００５ ０．０１５ ０．９７６ ０．００５ ０．０００

２８７ Ｋ３６ ０．００６ ０．２８６ ０．０１８ ０．００４ ０．６８７

２８８ Ｍｏ１７ ０．０１０ ０．２９０ ０．１１６ ０．５５７ ０．０２８

２８９ 黄野四 ０．９７５ ０．０１３ ０．００９ ０．００３ ０．０００

２９０ ４Ｆ１ ０．００７ ０．０２１ ０．２６０ ０．６７５ ０．０３７

２９１ 东２３７ ０．００６ ０．００５ ０．００９ ０．９６０ ０．０２０

２９２ 杂Ｃ５４６ ０．００５ ０．００８ ０．００９ ０．９５９ ０．０１９

２９３ 东９１ ０．０１３ ０．０５６ ０．０１９ ０．９００ ０．０１２

２９４ 苏８０－１ ０．０１１ ０．０１１ ０．０１２ ０．９６４ ０．００３

２９５ 中黄６４ ０．８４４ ０．１４９ ０．００６ ０．００１ ０．００１

２９６ Ｈ２１ ０．７４１ ０．２４８ ０．００７ ０．００３ ０．００２

２９７ ８９８２ ０．００６ ０．０５６ ０．５５７ ０．０６０ ０．３２２

２９８ ＤＨ４０ ０．１８１ ０．３７９ ０．２４３ ０．１２８ ０．０６８

２９９ Ａ８０１ ０．００７ ０．００６ ０．９８２ ０．００２ ０．００３

３００ ＢＴ１ ０．００６ ０．００６ ０．９８２ ０．００３ ０．００３

３０１ ９２８ ０．９８８ ０．００５ ０．００５ ０．００１ ０．０００

表１（续）

序号 材料名称

遗传相似比例

塘四

平头

旅大

红骨
瑞德

兰卡

斯特
Ｐ群

３０２ ＣＴ５２Ｃ ０．００６ ０．００７ ０．０１２ ０．８５１ ０．１２４

３０３ Ｓ３１１ ０．０４５ ０．００８ ０．００５ ０．８８６ ０．０５５

３０４ ７３２７ ０．０２８ ０．０６４ ０．００８ ０．７７０ ０．１２９

３０５ ＨＨｅ０１ ０．１３６ ０．００９ ０．０２１ ０．７１５ ０．１１９

３０６ 大青１３３ ０．１８０ ０．０１３ ０．００９ ０．７６８ ０．０３１

３０７ 木６ ０．４５７ ０．１０７ ０．２３６ ０．１８５ ０．０１５

３０８ 贞３６７ ０．２１９ ０．０５５ ０．００７ ０．７１１ ０．００７

３０９ 独紫 ０．２０６ ０．００７ ０．００８ ０．７７４ ０．００４

３１０ 木４ ０．０８６ ０．０５３ ０．００５ ０．８５３ ０．００３

３１１ Ｗ２Ｈ０３ ０．１１３ ０．０４８ ０．２９５ ０．５４２ ０．００２

３１２ ７１４６ ０．０５７ ０．００６ ０．００９ ０．９２７ ０．００１

３１３ ２００Ｂ ０．０３６ ０．４７０ ０．１３１ ０．０１８ ０．３４５

２．２　玉米自交系百粒质量描述性统计分析
根据分析结果（表２）可知，３１３份玉米自交系

籽粒百粒质量的平均值为２４．７０ｇ，玉米百粒质量范
围为１０．１１～４０．７３ｇ，百粒质量最高的自交系是龙
抗２７９，属于旅大红骨群；百粒质量最低的自交系是
ＨＰ３０１，属于兰卡斯特群。其中，１５０份玉米自交系
籽粒百粒质量在平均值之上，１６３份玉米自交系的
籽粒百粒质量在平均值之下。

表２　不同杂种优势群玉米百粒质量的统计结果

杂种优势群
百粒质量（ｇ）

标准差 最大值 最小值 均值

Ｐ群 ４．７１ ３８．８２ １５．０８ ２５．４５

旅大红骨 ５．６９ ４０．７３ １５．４５ ２４．８２

兰卡斯特 ５．４４ ３３．４５ １０．１１ ２２．５７

塘四平头 ５．４３ ３６．２３ １３．６７ ２５．８２

瑞德 ４．７６ ３９．１５ １３．９０ ２４．９０

总体 ５．２０ ４０．７３ １０．１１ ２４．７０

　　７０份属于 Ｐ群的自交系百粒质量的平均值为
２５．４５ｇ，百粒质量范围为１５．０８～３８．８２ｇ，其中最
高的自交系是沈 １３７，最低的自交系是宋 １１４５，有
３６份自交系的百粒质量大于２５．４５ｇ，３４份自交系
的百粒质量小于２５．４５ｇ。
５１份属于兰卡斯特群的自交系百粒质量的平

均值为２２．５７ｇ，百粒质量范围为１０．１１～３３．４５ｇ，
其中最高的自交系是 Ｍｏ１７，最低的自交系是
ＨＰ３０１，有２５份自交系百粒质量大于２２．５７ｇ，２６份
自交系百粒质量小于２２．５７ｇ。
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７０份属于旅大红骨群的自交系百粒质量的平
均值为２４．８２ｇ，百粒质量范围为１５．４５～４０．７３ｇ，
最高的自交系是龙抗２７９，最低的自交系是 Ｍ３７３６，
有３０份自交系的百粒质量大于２４．８２ｇ，４０份自交
系的百粒质量小于２４．８２ｇ。
２７份属于塘四平头群的自交系百粒质量的平

均值为２５．８２ｇ，百粒质量范围为１３．６７～３６．２３ｇ，
最高的自交系是掖５２３７，最低的自交系是黄野四，
有１５份自交系的百粒质量大于２５．８２ｇ，１２份自交
系的百粒质量小于２５．８２ｇ。
９５份瑞德群的自交系百粒质量的平均值为

２４９０ｇ，百粒质量范围为１３．９０～３９．１５ｇ，最高的
自交系是 ＷＮ１１Ｈ，最低的自交系是郑３２，有４５份
自交系的百粒质量大于２４．９０ｇ，５０份自交系的百
粒质量小于２４．９０ｇ。
２．３　各杂种优势群玉米籽粒百粒质量方差分析

对不同优势群进行多重比较，结果（表３）表明，
塘四平头群玉米籽粒百粒质量整体偏高，接下来依

次是Ｐ群、瑞德、旅大红骨和兰卡斯特。然而，Ｐ群、
旅大红骨、塘四平头、瑞德彼此之间在０．０５水平上
差异均不显著；Ｐ群、旅大红骨、塘四平头、瑞德等４
个杂种优势群与兰卡斯特的玉米籽粒百粒质量在

００５水平上差异显著（图２）。

表３　不同杂种优势群玉米籽粒百粒质量方差分析结果

杂种优势群 样本容量
平均百粒质量

（ｇ）

Ｐ群 ６２ ２５．４５ａ

旅大红骨 ５６ ２４．８２ａ

塘四平头 ２１ ２５．８２ａ

瑞德 ８５ ２４．９０ａ

兰卡斯特 ４６ ２２．５７ｂ

　　注：数据后标有不同小写字母表示在０．０５水平上差异显著。

２．４　各杂种优势群中玉米籽粒百粒质量优异自交
系筛选

正常条件下，玉米籽粒的百粒质量为２６．００～
２８．００ｇ，品种特性优良的玉米籽粒百粒质量可以达
到３０．００ｇ以上［２０］。Ｐ群中，玉米籽粒百粒质量大
于３０．００ｇ的有９份，分别为遵９０１１０、Ｅ２００、Ｒ３１、
７８５９９、８７０１、８１１Ａ、Ｄ８６９和沈 １３７；旅大红骨群中，
玉米籽粒百粒质量大于３０．００ｇ的有１２份，分别为
中７４１、关１７－１、Ｌ４７３、天７７、吉８４６、绞３、掖５１５、
综３、Ｈ大－５、８５黄１４、太１／Ｌｇ和龙抗２７９；兰卡斯
特群中，玉米籽粒百粒质量大于３０．００ｇ的有５份，
分别为ＣＴ５２Ｃ、Ａｙ３５６６、Ｖａ２６、Ｍｏ２４Ｗ和Ｍｏ１７；塘四
平头群中，玉米籽粒百粒质量大于 ３０．００ｇ的有７
份，分别为昌 Ｄ、武１２６、Ｄ６１９、中黄６４、２０８３７、文黄
３１４１３和掖５２３７；瑞德群中，玉米籽粒百粒质量大于
３０．００ｇ的有 １５份，分别为邢 ２３０、Ｍａｘａ、ｄ１４０、
ＳＳ９９、苏 ７５、宁 ５５、９８Ｆ１、Ｌｏ４１５、综 ３１、ＰＨ６ＷＣ、吉
４１１２、Ａ６３２、丹９０４６、９７０２和ＷＮ１１Ｈ（表４）。

表４　不同杂种优势群中玉米籽粒百粒质量大于３０．００ｇ的自交系

杂种优势群 百粒质量大于３０．００ｇ的自交系

Ｐ群 遵９０１１０、Ｅ２００、Ｒ３１、７８５９９、８７０１、８１１Ａ、海 ９－２１、
Ｄ８６９、沈１３７

旅大红骨 中７４１、关１７－１、Ｌ４７３、天７７、吉８４６、绞３、掖５１５、综
３、Ｈ大－５、８５黄１４、太１／Ｌｇ、龙抗２７９

塘四平头 昌 Ｄ、武 １２６、Ｄ６１９、中黄 ６４、２０８３７、文黄 ３１４１３、
掖５２３７

瑞德 邢２３０、Ｍａｘａ、ｄ１４０、ＳＳ９９、苏７５、宁５５、９８Ｆ１、Ｌｏ４１５、综
３１、ＰＨ６ＷＣ、吉４１１２、Ａ６３２、丹９０４６、９７０２、ＷＮ１１Ｈ

兰卡斯特 ＣＴ５２Ｃ、Ａｙ３５６６、Ｖａ２６、Ｍｏ２４Ｗ、Ｍｏ１７

３　讨论

百粒质量可以用于测定作物种子饱满度，是检

测种子品质的主要内容，也是产量的组成因素之

一，通常用于大粒种子比如玉米、大豆等［２１］。同时，

玉米籽粒百粒质量还与蛋白质、脂肪、淀粉、赖氨酸

这些营养成分有相关性，与玉米品质有着密不可分

的关系［２２］。国内外对不同杂种优势群玉米籽粒百

粒质量的研究比较少见。本研究将３１３份玉米自交
系分为５个杂种优势群，并分析来自不同杂种优势
群的玉米自交系百粒质量的情况。

结合杂种优势类群划分和表型数据分析，３１３
份玉米自交系中筛选出的籽粒百粒质量大于

３０．００ｇ的资源有４８份，其中Ｐ群有９份、旅大红骨
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群有１２份、兰卡斯特群中有５份、唐四平头类群中
有７份和瑞德群中１５份，可以利用每个类群内部百
粒质量高的种质资源作为供体亲本进行遗传改良。

不同杂种优势群玉米籽粒百粒质量的平均值变化

规律为塘四平头群＞Ｐ群＞瑞德群 ＞旅大红骨群 ＞
兰卡斯特群。方差分析结果表明，当显著性水平为

０．０５时，塘四平头群、Ｐ群、瑞德群、旅大红骨群与
兰卡斯特群具有显著性差异，说明兰卡斯特类群中

存在控制玉米百粒质量的优异等位基因。因此，育

种实践中注重兰卡斯特优异种质的利用可以提升

玉米籽粒的产量。

玉米的产量构成因素有很多，其中百粒质量占

有很大一部分比重［２３－２４］，而且与玉米产量有极大的

相关性［２５］。除了百粒质量以外，其他农艺性状也或

多或少影响着玉米产量。王新涛等研究指出，玉米

籽粒的粒长与粒宽与百粒质量在不同环境下呈正

相关［２６］。杨世民等研究指出，玉米种植密度对玉米

百粒质量影响很大［２７］。因此，育种工作者在培育玉

米过程中，除了选择合适的杂种优势群外，还应充

分认识百粒质量与其他农艺性状的紧密相关性，重

视对百粒质量和其他农艺性状的协同改良。

本研究探究了我国玉米种质资源中不同杂种

优势群的籽粒百粒质量关系，并对各杂种优势群内

优良的玉米自交系进行了筛选鉴定，并筛选出４８份
优质种质资源。研究结果为减少育种盲目性和提

高育种效率，以及组配出品质优良的强优势杂交种

提供了一定依据。
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