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　　摘要：为了深入研究茶树大叶群体种及杂交Ｆ１代表型性状遗传多样性，为大叶茶树品种的选育及应用提供理论

指导，以２６份大叶茶树群体种及２６份杂交Ｆ１代材料为试验对象，对其芽叶的１２个表型性状多样性进行调查研究，

并对测定结果进行主成分分析、相关性分析和聚类分析。结果表明，５２份材料的表型性状表现出丰富的多样性和变
异，其中，群体种平均变异系数达２０．６８％，杂交Ｆ１代材料平均变异系数为１６．８８％。相关性分析结果显示，群体种６６

对相关性分析中有３２对达到极显著水平（Ｐ＜０．０１），６对达到显著水平（Ｐ＜０．０５）。杂交Ｆ１代材料６６对相关性分析

中有５３对达到极显著水平（Ｐ＜０．０１），４对达到显著水平（Ｐ＜０．０５）；多变量主成分分析表明，群体种的前３个主成
分代表了２６份材料表型多样性 ８４．２５１％的信息，杂交 Ｆ１代材料的前 ２个主成分代表了 ２６份材料表型多样性

８１９６４％的信息；聚类分析显示，５２份材料被分为了两大类群，第１类群分为２个亚类，聚集了群体种和杂交 Ｆ１代的

材料；第２类群分为２个亚类，聚集的均为群体种材料。５２份大叶茶树群体种及杂交Ｆ１代材料表型遗传多样性丰富，

变异系数大，相较于群体种，杂交Ｆ１代的遗传特征较稳定。
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　　云南拥有独特的地理气候条件，孕育了云南茶
树种质资源的代表———大叶类茶树 （Ｃａｍｅｌｌｉａ
ｓｉｎｅｎｓｉｓｖａｒ．ａｓｓａｍｉｃａ），大叶类茶树具有独特的适应
性和遗传基因多样性，是发展茶叶生产、开展茶树

育种和科学研究的物质基础，也是研究茶树起源及

进化的活化石［１－３］。蒋会兵等比较了云南省１０个
地区（州、市）的野生茶树、地方品种和选育品种

（系）共８３０份茶树种质资源的主要表型性状的遗
传多样性，结果表明，云南茶树种质资源表型遗传

多样性丰富［４］。尚卫琼等利用２８对ＳＳＲ引物对９４
份大叶茶种质材料进行遗传多样性分析，旨在进一

步了解云南大叶茶种质资源的遗传多样性，结果显

示，９４份大叶茶种质材料遗传多样性丰富，聚类结
果与多态性信息含量等参数值分析结果［５］一致。

杂交育种是创制新种质及发掘新变异最有效

的方法，杂种优势是否在杂交后代中充分显现决定

杂交育种是否成功，培育一个新品种要建立在对杂

交后代表型性状及遗传规律研究的基础上［６－８］。近

年来，我国科研人员对于杂交育种及其遗传规律的

研究进行了不断的探索，取得了一些显著成绩。罗

意等鉴定评价了以碧香早为杂交亲本的６２个Ｆ１代
优株，并对其进行主要生化成分和遗传多样性分

析，结果表明，丰富的遗传变异存在于６２个Ｆ１代优
株生化成分中，筛选出高水浸出物特异优株２个、高
茶多酚特异优株１６个、高氨基酸特异优株２０个［９］。

罗莉等以母本金萱、父本南昆山毛叶茶及其远缘杂

交Ｆ１代全同胞系６６株茶树为对象，调查了１７个叶
片表型性状，计算了遗传多样性指数和变异系数，

进行相关性分析和正态性检验，探究叶片表型的杂

种优势和相对遗传力，结果表明，１７个叶片表型性
状存在丰富而广泛的遗传变异［１０］。

本研究以５２份大叶茶树群体种及杂交Ｆ１代材
料为试验对象，调查研究其芽叶表型性状多样性，

并对测定结果进行主成分分析和聚类分析，以期了
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解云南大叶茶树群体种及杂交 Ｆ１代表型性状遗传
多样性，从中发掘出一些特异资源，为下一步优良

品种选育研究提供思路和依据。

１　材料与方法

１．１　材料来源
本研究以种植于云南省勐海县云南省农业科

学院茶叶研究所科研试验基地的２６个大叶茶树群
体种以及“金萱（♀）×云茶１号（♂）”人工杂交 Ｆ１
代的２６个单株材料共５２份为试验材料，试验材料
的基本信息见表１。

１．２　试验方法
于２０２１年春、夏、秋三季对供试材料的芽叶性

状进行调查，并调查成熟叶片的性状特征（冬季封

园前）。以茶树种质资源数据质量控制规范为参

考，对芽叶表型的叶长、叶宽、叶面积、叶长叶宽比、１
芽３叶长、１芽３叶质量、１芽２叶长、１芽２叶质量、
１芽１叶长、１芽１叶质量、芽长、芽质量等１２个数
量性状指标进行观测统计［１１］。

１．３　统计分析
表型性状基本统计参数和变异系数采用 Ｅｘｃｅｌ

分析，并通过ＩＢＭＳＰＳＳＳｔａｔｉｓｔｉｃｓ２９统计软件进行统

表１　群体种及杂交材料基本情况

群体种 杂交材料

序号 名称 审定情况 来源或父母本 序号 名称 审定情况 来源或父母本

１ 云抗１０号 国家级（审）认定品种 勐海县南糯山群体品种 ２７ 杂交１号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

２ 云抗１２号 地方良种 勐海县南糯山群体品种 ２８ 杂交２号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

３ 云抗１５号 地方良种 勐海县南糯山群体品种 ２９ 杂交３号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

４ 云抗１７号 地方良种 勐海县南糯山群体品种 ３０ 杂交４号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

５ 云抗１４号 国家级（审）认定品种 勐海县南糯山群体品种 ３１ 杂交５号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

６ 云抗４７号 地方良种 勐海县南糯山群体品种 ３２ 杂交６号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

７ 云抗４８号 省级（审）认定品种 勐海县南糯山群体品种 ３３ 杂交７号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

８ 云抗５０号 省级（审）认定品种 勐海县南糯山群体品种 ３４ 杂交８号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

９ 云抗４３号 省级（审）认定品种 勐海县南糯山群体品种 ３５ 杂交９号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

１０ 长叶白毫 省级（审）认定品种 勐海县南糯山群体品种 ３６ 杂交１０号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

１１ 云抗３号 地方良种 凤庆群体品种 ３７ 杂交１１号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

１２ 云抗２２号 地方良种 凤庆群体品种 ３８ 杂交１２号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

１３ 云抗３３号 地方良种 凤庆群体品种 ３９ 杂交１３号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

１４ 清水３号 地方良种 凤庆群体品种 ４０ 杂交１４号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

１５ 清水４号 地方良种 凤庆群体品种 ４１ 杂交１５号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

１６ 云抗２７号 省级（审）认定品种 凤庆群体品种 ４２ 杂交１６号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

１７ 云抗３７号 省级（审）认定品种 勐库群体品种 ４３ 杂交１７号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

１８ 云选九号 省级（审）认定品种 勐库群体品种 ４４ 杂交１８号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

１９ 云选十号 地方良种 勐库群体品种 ４５ 杂交１９号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

２０ 云选十二号 地方良种 勐库群体品种 ４６ 杂交２０号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

２１ 云选十四号 地方良种 勐库群体品种 ４７ 杂交２１号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

２２ 云茶普蕊 国家级（审）认定品种 勐库群体品种 ４８ 杂交２２号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

２３ 香归银毫 地方良种 勐库群体品种 ４９ 杂交２３号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

２４ 紫娟 国家级（审）认定品种 云南大叶群体 ５０ 杂交２４号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

２５ 广茶１号 地方良种 广南县底圩群体品种 ５１ 杂交２５号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

２６ 广茶６号 地方良种 广南县底圩群体品种 ５２ 杂交２６号 未审定 金萱（♀）×云茶１号（♂）

计参数和变异系数、相关性、主成分和聚类分析。

２　结果与分析

２．１　芽叶表型基本统计参数和变异系数
大叶茶树群体种以及人工杂交 Ｆ１代单株材料

的统计参数和变异系数分析结果如表２所示。从表
２可以看出，大叶茶树群体种以及人工杂交 Ｆ１代单
株材料的１２个芽叶表型性状具丰富的遗传多样性，
大叶茶树群体种变异系数为８．４９％ ～５０．００％，其
中，叶长叶宽比的变异系数最小，仅为８．４９％，而芽
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质量、１芽１叶质量、１芽２叶质量和１芽３叶质量
的变异较大，变异系数均超过了２５％，有１１个性状
的变异系数超过１０％。其余性状除１芽２叶长、叶
长、叶宽、叶长叶宽比外，变异系数均为中等变异水

平，在１５％至２５％之间。芽质量的标准差最小，叶
面积的标准差最大，群体中极易出现极值个体。杂

交Ｆ１代单株材料变异系数为６．３３％ ～２７．７１％，其

中，叶长叶宽比的变异系数最小，仅为６．３３％，而１
芽３叶质量和叶面积的变异较大，变异系数均超过
了２５％，有１１个性状的变异系数超过１０％。其余
性状的变异系数均在１５％ ～３０％，为中等变异水平
（除芽长、１芽１叶长、１芽２叶长、叶长、叶长叶宽比
外）。芽质量的标准差最小，叶面积的标准差最大，

群体中极易出现极值个体。

表２　群体种及杂交材料统计参数和变异系数

性状

群体种 杂交材料

最小值 最大值 平均值 标准差
变异系数

（％） 最小值 最大值 平均值 标准差
变异系数

（％）

芽长（ｃｍ） ２．００ ４．００ ３．０４ ０．５１ １６．７８ １．４４ ２．５４ ２．２０ ０．２７ １２．２７

芽质量（ｇ） ０．０３ ０．１５ ０．０８ ０．０４ ５０．００ ０．０３ ０．０８ ０．０６ ０．０１ １６．６７

１芽１叶长（ｃｍ） ２．５０ ４．７０ ３．６５ ０．６１ １６．７１ １．９４ ３．３４ ２．８５ ０．３３ １１．５８

１芽１叶质量（ｇ） ０．１３ ０．３８ ０．２７ ０．０７ ２５．９３ ０．０９ ０．２４ ０．１７ ０．０４ ２３．５３

１芽２叶长（ｃｍ） ３．５０ ６．２０ ４．９４ ０．７３ １４．７８ ２．８２ ５．１０ ４．２２ ０．５４ １２．８０

１芽２叶质量（ｇ） ０．３６ ０．８４ ０．５９ ０．１５ ２５．４２ ０．２４ ０．６７ ０．４３ ０．１０ ２３．２６

１芽３叶长（ｃｍ） ５．００ １０．２２ ７．２３ １．３４ １８．５３ ４．４１ ８．９８ ６．８２ １．０６ １５．５４

１芽３叶质量（ｇ） ０．５１ １．４１ ０．９８ ０．２５ ２５．５１ ０．４６ １．３９ ０．８３ ０．２３ ２７．７１

叶长（ｃｍ） １１．２０ １９．２０ １３．８６ １．５０ １０．８２ ６．８５ １０．６６ ８．７６ １．０９ １２．４４

叶宽（ｃｍ） ３．５０ ７．３０ ５．３７ ０．６５ １２．１０ ２．９４ ４．９９ ３．９９ ０．６０ １５．０４

叶面积（ｃｍ２） ２９．４０ ９８．１１ ５２．６４ １２．１５ ２３．０８ １４．２２ ３３．５４ ２４．８２ ６．３１ ２５．４２

叶长叶宽比 ２．２７ ３．４３ ２．５９ ０．２２ ８．４９ １．８９ ２．４６ ２．２１ ０．１４ ６．３３

平均值 ２０．６８ １６．８８

２．２　相关性分析
由表３可知，群体种１２个芽叶性状间的６６对

相关性分析中相关系数在０．８５以上的有４对，相关
程度极高，有３２对达到极显著水平（Ｐ＜０．０１），６对
达到显著水平（Ｐ＜０．０５）；其中，性状间呈正向弱相
关关系的有２１对，呈负相关关系的有９对；杂交 Ｆ１
代材料１２个芽叶性状间的６６对相关性分析中相关
系数在０．８５以上的有１１对，相关程度极高，有５３
对达到极显著水平（Ｐ＜０．０１），４对达到显著水平
（Ｐ＜０．０５），其中，性状间呈负相关关系的有１１对。
２．３　主成分分析

以５２份材料的１２个芽叶性状为变量，以累积
贡献率≥８０％为标准，确定了主成分（表４）。多变
量主成分分析表明，群体种的前３个主成分代表了
２６份材料表型多样性８４．２５１％的信息，第１主成分
贡献率达５２．９４７％，贡献最大的是１芽２叶质量，
其次是 １芽 ３叶质量；第 ２主成分贡献率为
１９６２８％，贡献最大的是叶面积，其次是叶长和叶
宽；第３主成分贡献率为１１．６７６％，贡献最大的是

叶长叶宽比，其次是芽长。杂交Ｆ１代材料的前２个
主成分代表了２６份材料表型多样性８１．９６４％的信
息，第１主成分贡献率达７０．０６０％，贡献最大的是１
芽１叶质量，其次是１芽２叶质量；第２主成分贡献
率为１１．９０３％，贡献最大的是负值的叶宽，其次是
叶长叶宽比。

２．４　聚类结果分析
对５２份材料的１２个芽叶性状进行聚类的结果

表明，５２份供试材料聚为两大类（图１）。第１类群
有２个亚组，包括３７份材料；第２类群有２个亚组，
包括１５份资源。第１类群聚集了群体种和杂交材
料，而第２类群聚集的均为群体种材料。２个类群
叶长叶宽比、１芽２叶质量、１芽１叶质量和芽质量
相对一致；叶宽、１芽３叶质量、１芽３叶长、１芽２
叶长、１芽１叶长和芽长差异不明显；叶长和叶面积
差异较大，尤其是叶面积差异最大，第１类群的叶面
积比第２类群低５７．５％，且第２类群聚集的材料叶
面积和叶长叶宽比、叶长、叶宽、１芽３叶长、１芽３
叶质量、１芽２叶长、１芽２叶质量、１芽１叶长、１芽
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表３　群体种和杂交材料各性状间的相关性分析结果

性状

群体种相关系数

芽长 芽质量
１芽
１叶长

１芽
１叶质量

１芽
２叶长

１芽
２叶质量

１芽
３叶长

１芽
３叶质量 叶长 叶宽 叶面积

叶长

叶宽比

芽长 １．０００

芽质量 ０．５３１ １．０００

１芽１叶长 ０．９０３ ０．５４０ １．０００

１芽１叶质量 ０．６０９ ０．７３０ ０．５８５ １．０００

１芽２叶长 ０．８０４ ０．６４０ ０．８６７ ０．６３０ １．０００

１芽２叶质量 ０．７２７ ０．６４３ ０．７１３ ０．８４１ ０．７７４ １．０００

１芽３叶长 ０．３８８ ０．５７２ ０．５０１ ０．３８４ ０．７９０ ０．５４４ １．０００

１芽３叶质量 ０．４８７ ０．６４７ ０．４５７ ０．６６１ ０．６３８ ０．８４２ ０．６７８ １．０００

叶长 ０．３３３ ０．２１５ ０．２２５ ０．２６５ ０．１３１ ０．４５２ ０．００１ ０．４０３ １．０００

叶宽 ０．２５３ ０．３６５ ０．２０８ ０．３７２ ０．２４６ ０．５５４ ０．２２３ ０．５８４ ０．８２６ １．０００

叶面积 ０．３０６ ０．３０２ ０．２２８ ０．３２６ ０．１８８ ０．５２３ ０．１１７ ０．５０５ ０．９６０ ０．９４２ １．０００

叶长叶宽比 ０．０６１ －０．３１１ －０．０２７ －０．２７６ －０．２１６ －０．２９２ －０．３２１ －０．３９２ ０．０１４ －０．５４２－０．２３９ １．０００

性状

杂交材料相关系数

芽长 芽质量
１芽
１叶长

１芽
１叶质量

１芽
２叶长

１芽
２叶质量

１芽
３叶长

１芽
３叶质量 叶长 叶宽 叶面积

叶长

叶宽比

芽长 １．０００

芽质量 ０．７５６ １．０００

１芽１叶长 ０．９７０ ０．７５０ １．０００

１芽１叶质量 ０．８３３ ０．８８９ ０．８１２ １．０００

１芽２叶长 ０．８７５ ０．６７０ ０．９２７ ０．７９９ １．０００

１芽２叶质量 ０．７１９ ０．８１３ ０．７４１ ０．９２４ ０．７８２ １．０００

１芽３叶长 ０．７００ ０．５１５ ０．７５４ ０．７０９ ０．９２３ ０．７６４ １．０００

１芽３叶质量 ０．６７１ ０．７６３ ０．７０４ ０．８９０ ０．７７５ ０．９７８ ０．７７９ １．０００

叶长 ０．６８２ ０．６６０ ０．６４６ ０．６５８ ０．５５４ ０．６４５ ０．４２９ ０．６３４ １．０００

叶宽 ０．６１８ ０．６５０ ０．５９６ ０．６６２ ０．５７５ ０．６４７ ０．４８２ ０．６２８ ０．８９８ １．０００

叶面积 ０．６５６ ０．６６３ ０．６２７ ０．６７２ ０．５７２ ０．６６２ ０．４６６ ０．６４５ ０．９６９ ０．９７７ １．０００

叶长叶宽比 －０．１９４ －０．３０３ －０．２０３ －０．３３３ －０．３０９ －０．３１１ －０．３０５ －０．２８７ －０．２４２ －０．６４１－０．４６５ １．０００

　　注：、分别表示显著（Ｐ＜０．０５）、极显著（Ｐ＜０．０１）相关。

１叶质量、芽长、芽质量等１２个性状的观测值均超
过了第１类群。

３　讨论与结论

遗传多样性研究最直接的方法是对表型遗传

多样性进行研究，是评价植物种质资源的一个重要

手段［１２－１３］。本研究通过分析２６份大叶茶树群体种
及２６份杂交Ｆ１代材料的表型多样性，结果表明，供
试材料的表型性状表现出丰富的多样性和变异，其

中，群体种平均变异系数达２０．６８％，杂交 Ｆ１代材
料平均变异系数为１６．８８％，从变异系数看，群体种
的芽质量具有最大的变异系数，杂交Ｆ１代１芽３叶
质量的变异系数最大，说明这２个性状分别在群体
种和杂交种各性状中的变异程度最大，叶长叶宽比

的变异系数在群体种和杂交 Ｆ１代各性状中都是最
小的，说明叶长叶宽比的变异程度较小，相较于群

体种，杂交Ｆ１代的遗传特征较稳定。这与丁洲等对
于不同地区茶树群体种种群表型性状的研究［１４］略

有不同，可能与所选材料的来源地不同有关。

通过相关性分析发现，１２个表型性状之间不是
相互独立的，群体种１２个芽叶性状间的６６对相关
性分析中相关系数在０．８５以上的有４对，分别是叶
长与叶面积、叶宽与叶面积、１芽１叶长与１芽２叶
长、芽长与１芽１叶长；而杂交Ｆ１代１２个芽叶性状
间的６６对相关性分析中相关系数在０．８５以上的有
１１对，分别是叶宽与叶面积、叶长与叶面积、叶长与
叶宽、１芽２叶质量与１芽３叶质量、１芽２叶长与１
芽３叶长、１芽１叶质量与１芽３叶质量、１芽１叶
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表４　１２个芽叶性状的主成分分析结果

性状
群体种各主成分的载荷

ＰＣ１ ＰＣ２ ＰＣ３
性状

杂交材料各主成分的载荷

ＰＣ１ ＰＣ２

芽长 ０．７６９ －０．２９６ ０．４７０ 芽长 ０．８８５ ０．２１３

芽质量 ０．７７０ －０．１８５ －０．１７９ 芽质量 ０．８５５ ０．０２０

１芽１叶长 ０．７６５ －０．３９６ ０．３５５ １芽１叶长 ０．８９１ ０．２６９

１芽１叶质量 ０．８０１ －０．１４７ －０．０２６ １芽１叶质量 ０．９３１ ０．１３７

１芽２叶长 ０．８３８ －０．４５４ ０．０３２ １芽２叶长 ０．８８８ ０．３２１

１芽２叶质量 ０．９３８ －０．０３７ ０．０３９ １芽２叶质量 ０．９１２ ０．１４７

１芽３叶长 ０．６５６ －０．３７０ －０．３６０ １芽３叶长 ０．７９１ ０．３６１

１芽３叶质量 ０．８５２ ０．０５４ －０．２４８ １芽３叶质量 ０．８８９ ０．１５７

叶长 ０．５２４ ０．７４５ ０．３７９ 叶长 ０．８０８ －０．３８９

叶宽 ０．６５４ ０．７２５ －０．１４１ 叶宽 ０．８２３ －０．５５８

叶面积 ０．６１０ ０．７６７ ０．１５１ 叶面积 ０．８３３ －０．４９８

叶长叶宽比 －０．３６０ －０．１９８ ０．８０１ 叶长叶宽比 －０．４１７ ０．５４９

方差贡献率（％） ５２．９４７ １９．６２８ １１．６７６ 方差贡献率（％） ７０．０６０ １１．９０３

累积贡献率（％） ５２．９４７ ７２．５７５ ８４．２５１ 累积贡献率（％） ７０．０６０ ８１．９６４

质量与１芽２叶质量、１芽１叶长与１芽２叶长、芽
质量与１芽１叶质量、芽长与一芽而叶长、芽长与１
芽１叶长，说明多个数量性状间存在着互相促进、互
相制约的复杂关系。这与冯花等对不同来源地茶

树种质资源表型性状遗传多样性分析的研究［１５］和

俞文生等对茶树种质资源表型遗传多样性分析的

研究结果［１６］基本一致。

主成分分析法避免了重复信息的干扰，将原来

个数较多而且彼此相关的指标转化为新的个数较

少且彼此独立或相关性较小的综合指标，而不损失

或很少损失原有信息［１７］。本研究采用 ＩＢＭＳＰＳＳ
Ｓｔａｔｉｓｔｉｃｓ２９软件分析了２６份大叶茶树群体种及２６
份杂交Ｆ１代材料的表型性状，并对其进行了主成分
分析。通过因子分析可看出，群体种的前３个主成
分代表了２６份材料表型多样性８４．２５１％的信息，
高度相关因子对应的特征向量以１芽２叶质量、叶
面积和叶长叶宽比性状分量的影响较大；而杂交 Ｆ１
代材料的前２个主成分代表了２６份材料表型多样
性８１．９６４％的信息，高度相关因子对应的特征向量
以１芽 １叶质量和叶长叶宽比性状分量的影响
较大。

聚类分析把５２份供试材料聚为两大类。第１
类群既有群体种也有杂交Ｆ１代材料，而第２类群聚
集的均为群体种材料。由表５可知，叶面积和叶长
叶宽比、叶长、叶宽、１芽３叶长、１芽３叶质量、１芽
２叶长、１芽２叶质量、１芽１叶长、１芽１叶质量、芽
长、芽质量等１２个表型性状的观测值均显示第２类
群高于第１类群，尤其是第２类群的叶面积明显大
于第１类群，说明本试验中，群体种的所有性状数据
都大于杂交种，尤其是叶面积的表现尤为突出，表
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明茶树表型性状和供试材料的来源地及选育方式

有紧密联系。这与席春奕等对四川茶树种质资源

遗传多样性与亲缘关系的ＳＲＡＰ［１８］及王小萍等对四
川主栽茶树品种的 ＲＡＰＤ研究结果［１９］相一致。本

研究中的群体种材料都来源于云南省的当地群体

种资源，说明云南省内的群体种资源之间遗传距离

较近，但也有一些群体种资源和杂交种聚集在了一

起，可能是在长期的进化和演变过程中，表型性状

相互渗透的结果。

表５　不同类群表型性状比较

类群
芽长（ｃｍ） 芽质量（ｇ） １芽１叶长（ｃｍ） １芽１叶质量（ｇ） １芽２叶长（ｃｍ） １芽２叶质量（ｇ）

最大值 最小值 平均值 最大值 最小值 平均值 最大值 最小值 平均值 最大值 最小值 平均值 最大值 最小值 平均值 最大值 最小值 平均值

Ⅰ ３．００ １．４４ ２．３２ ０．０８ ０．０３ ０．０６ ３．５０ １．９４ ２．９１ ０．３３ ０．０９ ０．１８ ５．１０ ２．８２ ４．２３ ０．６７ ０．２４ ０．４４

Ⅱ ４．００ ２．８５ ３．３６ ０．１５ ０．０５ ０．１１ ４．７０ ３．５０ ４．０９ ０．３８ ０．２６ ０．３２ ６．２０ ４．６０ ５．４５ ０．８４ ０．５２ ０．６８

类群
１芽３叶长（ｃｍ） １芽３叶质量（ｇ） 叶长（ｃｍ） 叶宽（ｃｍ） 叶面积（ｃｍ２） 叶长叶宽比

最大值 最小值 平均值 最大值 最小值 平均值 最大值 最小值 平均值 最大值 最小值 平均值 最大值 最小值 平均值 最大值 最小值 平均值

Ⅰ ８．９８ ４．４１ ６．６８ １．３９ ０．４６ ０．８２ １５．２０ ６．８５ １０．１７ ５．６０ ２．９４ ４．３２ ５９．５８ １４．１０ ３２．０１ ２．７１ ２．３３ ２．３４

Ⅱ １０．２２ ６．００ ７．８７ １．４１ ０．７０ １．１１ １９．２０ １１．２０ １４．１２ ７．３０ ４．５０ ５．５６ ９８．１１ ３５．２８ ５５．６６ ２．６３ ２．４９ ２．５４

　　在对茶树种质资源的变异性进行了解时，形态
学标记确实是一种比较好的方法，但形态学标记也

有其缺点，那就是所需周期较长，易受环境影响［２０］。

本试验中发现大叶茶树群体种和杂交 Ｆ１代的表型
性状表现出了不同程度的多样性，对于今后大叶茶

树品种的选育具有一定的价值，但要更加准确细致

地了解群体种的遗传变异状况，仅依赖于表型性状

是远远不够的，还必须在研究茶树种质资源表型多

样性的基础上，结合现代分子生物学和细胞生物学

研究方法，与常规方法相结合，为茶树遗传育种提

供可靠、准确和科学的依据。
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